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1. Introduction

Le présent rapport décrit les travaux du Groupe ad hoc de 'OMSA sur la sensibilité des espéces de crustacés
a une infection par une maladie listée par TOMSA (le Groupe ad hoc), qui a tenu une réunion en présentiel du
8 au 10 avril 2025, a Paris (France).

Un Groupe ad hoc sur la sensibilité des espéces de crustacés a une infection par une maladie listée par
I'OMSA a procédé antérieurement aux évaluations sur la sensibilité a l'infection a Aphanomyces astaci (peste
de I'écrevisse) en octobre 2015. Le Groupe ad hoc s'est réuni en avril afin de mener une autre évaluation, car
de nouveaux éléments de preuve de nature scientifique sur la sensibilité des crustacés a l'infection a A. astaci,
qu’il convenait d'examiner, étaient disponibles.

La liste des participants ainsi que le mandat sont présentés respectivement en annexe 1 et en annexe 2.

2. Méthodologie

Le Groupe ad hoc a appliqué aux especes hotes potentielles les critéres figurant dans le chapitre 1.5. du Code
sanitaire pour les animaux aquatiques de TOMSA (le Code aquatique) intitulé « Critéres d’inclusion dans la
liste des espéces sensibles a une infection par un agent pathogene spécifique », afin de déterminer la

sensibilité a I'infection a A. astaci.

Une approche comprenant trois étapes, telle que décrite a l'article 1.5.3., a été utilisée afin d’évaluer la
sensibilité d’'une espéce a l'infection a A. astaci et consistait en :

Etape 1. Critéres permettant de déterminer si la voie de transmission correspond aux voies de
transmission naturelle de l'infection (tels que décrits a I'article 1.5.4.) ;

Etape 2. Critéres permettant de déterminer si I'agent pathogéne a été identifié de fagon adéquate (tels
que décrits a l'article 1.5.5.) ;

Etape 3. Critéres permettant de déterminer si les preuves de la présence de I'agent pathogéne suffisent
pour conclure a l'infection (tels que décrits a l'article 1.5.6.) :

A. l'agent pathogene se multiplie dans I'héte, ou des stades de développement de l'agent
pathogéne sont présents dans ou sur I'hbte ;

B. une forme viable de l'agent pathogéne a été isolée chez les espéces sensibles proposées, ou
son infectiosité a été démontrée lors de la transmission a des individus naifs ;

C. ily a des modifications cliniques ou pathologiques associées a l'infection ;
D. lalocalisation spécifique de I'agent pathogéne est constatée dans les tissus cibles attendus.

Les informations détaillées ayant trait a 'approche en trois étapes utilisée par le Groupe ad hoc pour l'infection
a A. astaci, comprenant notamment des considérations additionnelles, sont présentées ci-aprés :
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21. Etape 1. Critéres permettant de déterminer si la voie de transmission correspond aux voies
de transmission naturelle de I'infection

Le tableau 1 décrit les voies de transmission de l'infection a A. astaci employées par le Groupe ad hoc
lorsqu'il a appliqué I'étape 1 pour les évaluations de la sensibilité a I'infection a A. astaci, et présente
également certaines considérations.

Tableau 1. Voie de transmission de I'infection a A. astaci

Voie de transmission Considérations
Une exposition naturelle comprenant les situations L'infection expérimentale par des voies invasives
lors desquelles l'infection est apparue sans (c'est-a-dire par injection) n'a pas été considérée
intervention expérimentale (par exemple, une comme reproduisant une voie naturelle de
infection dans des populations sauvages ou transmission et ces études n'ont donc pas été prises
d'élevage) en compte.
ou

Des procédures expérimentales non invasives telles
que la cohabitation avec des hoétes infectés ou une
infection par immersion ou per os.

2.2. Etape 2. Critéres permettant de déterminer si I'agent pathogéne a été identifié de fagon
adéquate

Le tableau 2 décrit les méthodes d'identification de I'agent pathogéne pour linfection a A. astaci
employées par le Groupe ad hoc lorsqu'il a appliqué I'étape 2 pour les évaluations de la sensibilité a
l'infection a A. astaci, et présente également certaines considérations.

Tableau 2. Identification de I'agent pathogéne pour l'infection a A. astaci

Identification de I'agent pathogéne (A. astaci) Considérations
PCR en temps réel suivie d'une analyse de la En raison de la découverte répétée de nouvelles
séquence (par exemple, Vralstad et al., 2009 ; souches d'Aphanomyces, I'analyse de la séquence
Strand et al., 2023) des amplicons issus de l'analyse par PCR en temps

réel est nécessaire pour confirmer l'identité de la

ou souche fongique.

PCR conventionnelle suivie d'une analyse de
séquence (par exemple, Oidtmann et al., 2006)

2.3. Etape 3. Critéres permettant de déterminer si les preuves de la présence de I'agent
pathogéne suffisent pour conclure a l'infection

Le tableau 3 décrit les éléments permettant de démontrer l'infection a A. astaci, employés par le Groupe
ad hoc lorsqu'il a appliqué I'étape 3 pour les évaluations de la sensibilité a l'infection a A. astaci.
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Tableau 3. Eléments de preuve de la présence de I'infection a A. astaci

Preuves de la présence de I'infection

A. Réplication

B. Viabilité / Infectivité

C. Pathologie /
Signes cliniques

D. Localisation

1. Présence d'A. astaci
développant des hyphes
avec ou sans sporulation
dans la cuticule et/ ou
les tissus sous-jacents ;

Oou

2. Transmission d'un
sujet suspect a un sujet
non infecté de la méme
espece’,

ET

Mise en évidence, en
ayant recours a la qPCR,
de l'augmentation du
nombre de copies au fil
du temps pour une
infection expérimentale a
A. astaci confirmé.

1. A. astaci peut étre
cultivé en milieu artificiel
a partir de suspicions de
cas et identifié en ayant
recours a la PCR suivie
d'une analyse de la
séquence ;

ou

2. Essai biologique a
passage unique chez
des animaux non
infectés? de toute
espéce hote sensible et
confirmation de
l'identification de I'agent
pathogénes.

1. Présence dans la
cuticule et les tissus
sous-jacents d'hyphes
fongiques de 7 a2 9 um
de large, associée a une
infiltration hémocytaire
avec / sans
mélanisation.

ou

2. Pathologie entrainant
des lésions
macroscopiques, telle
qu'un blanchiment
localisé du muscle sous
la cuticule infectée.

ou

3. Mortalité massive et
soudaine et/ ou signes
cliniques tels que
I'apparition a la lumiére
du jour, la perte du
réflexe de fuite et la
perte de coordination.

Le tissu initialement
infecté est la cuticule de
I'exosquelette. La
cuticule molle, qui est
située sur I'abdomen
ventral et autour des
articulations, est affectée
de maniére
préférentielle ; A. astaci
se propage au final dans
le tissu conjonctif et les
sinus hémaux.

Note : la détection d'ARNm codé par A. astaci par PCR a transcriptase inverse avec une augmentation du
nombre de copies croissant au fil du temps chez un hbéte infecté est une méthode qui pourrait étre envisagée
pour |'étape 3A, lorsque des méthodes validées seront disponibles.

' Démontrer la réplication avec cette approche, nécessite de disposer d’éléments probants de la transmission chez des
hétes de la méme espéce que celle qui fait I'objet de I'évaluation, pour lesquels il a été confirmé qu'’ils étaient indemnes
de I'agent pathogéne.

2 Un animal non infecté doit impérativement avoir été soumis a un test dont le résultat s’est révélé négatif avant le début
des conditions expérimentales.

3 Pour démontrer la viabilité ou l'infectiosité de I'agent pathogéne cible chez I'héte qui est évalué, un seul passage dans
tout héte sensible connu comme étant exempt de I'agent pathogéne spécifique est nécessaire.
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3.

Classification et évaluations

Le tableau 4 décrit les différentes catégories et résultats des évaluations auxquelles le Groupe ad hoc a procédé.

Table 4. Catégories et résultats des évaluations

Score Résultat

1 Espéces ayant été évaluées comme sensibles (comme décrit a l'article 1.5.7.). Ces espéces ont été proposées en vue de leur intégration dans l'article 9.2.2. du
chapitre 9.2. du Code aquatique intitulé « Infection a Aphanomyces astaci (peste de I'écrevisse) », et dans la section 2.2.1. du chapitre 2.2.8. du Manuel aquatique
intitulé « Infection a Aphanomyces astaci (peste de I'écrevisse) ».

2 Espéces pour lesquelles les éléments de preuve de la sensibilité ont été jugés insuffisants pour démontrer la sensibilité. Ces espéces ont été proposées en vue de
leur intégration dans la section 2.2.2. intitulée « Species with incomplete evidence for susceptibility » (Especes pour lesquelles les éléments de preuve sont
insuffisants pour démontrer la sensibilité) du chapitre 2.2.2. du Manuel aquatique intitulé « Infection a Aphanomyces astaci (peste de I'écrevisse) ».

3 Espéces ayant été évaluées comme ne satisfaisant pas aux critéres ou pour lesquelles les informations issues de I'évaluation ne permettaient pas de conclure ou
étaient contradictoires. L'intégration de ces espéces dans le Code aquatique ou le Manuel aquatique n'a pas été proposée.

Une exception a été faite pour les espéeces pour lesquelles les résultats d’examens par PCR ciblant spécifiquement I'agent pathogéne ont été positifs mais sans que
la présence d'une infection active ait été démontrée. Ces espéces ont été proposées en vue de leur intégration dans le deuxiéme paragraphe de la section 2.2.2.
intitulée « Species with incomplete evidence for susceptibility » (Especes pour lesquelles les éléments de preuve sont insuffisants pour démontrer la sensibilité) du
chapitre 2.2.2. du Manuel aquatique, intitulé « Infection a Aphanomyces astaci (peste de I'écrevisse) ».

4 Espéces ayant été évaluées comme n'étant pas sensibles.

NCI Espéces non classées en raison de l'insuffisance d'informations ou d'informations non pertinentes.

Le tableau 5 présente une synthése des évaluations ayant trait a la sensibilité des hbtes a l'infection a Aphanomyces astaci (peste de I'écrevisse) auxquelles a procédé le
Groupe ad hoc, ainsi que les résultats et les références pertinentes. S'agissant de I'étape 3, telle que décrite au chapitre 1.5. du Code aquatique, les éléments de preuve
a l'appui du critére A étaient suffisants a eux seuls pour démontrer l'infection. En I'absence de données probantes satisfaisant au critére A, le respect d'au moins deux des
critéres B, C ou D a été requis pour démontrer l'infection.
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Abréviations figurant dans le tableau d'évaluation

N : apparition naturelle de l'infection

E : induction expérimentale de l'infection (non invasive)

El : induction expérimentale de l'infection (invasive)

OUI : il a été démontré que le critére est satisfait

NON : il a été démontré que le critere n'est pas satisfait

NCo : non concluant

ND : non déterminé (la satisfaction du critére n'a pas été déterminée)

NCI : espece non classée

S/O : sans objet

Table 5. Evaluation de l'infection a A. astaci
Famille Nom scientifique | Nom Etape 1. Voie | Etape 2. Etape 3. Preuve de I'infection Catégorie | Références
vernaculaire | de Identification de A B D de
transmission | I'agent pathogéne c résultat
de l'infection
Catégorie 1
N PCR e’t analyse4de la ND oul ND oul 1 Hochwimmer et
séquence al., 2009
N qPCIR etanalyse de ND oul ND oul 1 Jussila et al., 2021
a séquence
Astacus astacus ecrevisse a Kozubikova
pieds rouges Ozubikova-
Astacidae N PCRetanalysedela | \p oul oul oul 1 Balcarova et al.,
séquence
2013
N gPCR e? analyse de ND ND ND oul 5 MojziSova et al.,
la séquence 2020
Austropotamobius | Pas de nom N PCR et analyse de la oul ND oul oul 1 Camma et al.,

pallipes

vernaculaire

séquence

2010

4 'amorce utilisée pour cet article n'était pas répertoriée comme étant une méthode validée telle que décrite dans le Manuel aquatique ; étant donné
gu'elle a été suivie d'une analyse de la séquence pour confirmer l'identification de I'agent pathogéne, I'étape 2 a été considérée comme satisfaite.
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Famille Nom scientifique | Nom Etape 1. Voie | Etape 2. Etape 3. Preuve de l'infection Catégorie | Références
vernaculaire | de Identification de de
transmission | I'agent pathogéne A B c D résultat
de l'infection
N PCR et’analyse de la oul oul oul oul 1 Casabella-Herrero
séquence et al., 2023
Kozubikova-
N PCRetanalysedela | \p oul oul oul 1 Balcarova et al.,
séquence
2013
gPCR, PCR et
N analyse de la ND ND Oul Oul 1 Mirimin et al., 2022
séquence
N PCR et'analyse de la oul oul oul oul 1 Rezinciuc et al.,
séquence 2013
N PCR ejt analyse4de la ND oul ND oul 1 Hochwimmer et
séquence al., 2009
Paqifastacus éprevisse N PCR et’analyse de la oul ND oul oul 1 Martin-Torrijos et
leniusculus signal séquence al., 2019
N PCR et'analyse de la ND ND oul oul 1 Martin-Torrijos et
séquence al., 2018
N PCR et'analyse de la ND ND oul oul 1 Alvanou et al.,
séquence 2024
Pontastacus écrevisse a gPCR et analyse de
leptodactylus pattes gréles N la séquence ND ND ND oul 2 Kokko et al., 2018
gPCR et analyse de
N la séquence ND ND ND Oul 2 Kokko et al., 2012
N PCR et'analyse de la ND ND ND oul 5 Kozubikova et al.,
séquence 2009
écrevisse PCR et analyse de la Kozubikova-
Faxonius limosus e N i ND Qoul oul oul 1 Balcarova et al.,
. ameéricaine séquence 2013
Cambaridae
N, E PCR et,analyse de la oul oul oul oul 1 Kozubikova et al.,
séquence 2011a
Faxonius obscurus | 25 98 nom N PCRetanalysedela | \p oul ND oul 1 Butler et al., 2020

vernaculaire

séquence

Rapport du Groupe ad hoc de 'OMSA sur la sensibilité des espéces de crustacés a une infection par une maladie listée par TOMSA / avril 2025




Famille Nom scientifique | Nom Etape 1. Voie | Etape 2. Etape 3. Preuve de l'infection Catégorie | Références
vernaculaire | de Identification de de
transmission | I'agent pathogéne A B c D résultat
de l'infection
N PCRetanalysedela | \p ND ND oul 2 Butler et al., 2020
. ) Pas de nom sequence
Faxonius rusticus vernaculaire :
N gPCR e? analyse de oul oul oul oul 1 Panteleit et al.,
la séquence 2019
N qPClR ef analyse de ND ND ND oul 2 MojziSova et al.,
.| Pas de nom a séquence 2024
Procambarus alleni vernaculaire
N gPCR eP analyse de oul oul NON oul 1 Mrugata et al.,
la séquence 2015
N PCR et'analyse de la oul ND oul oul 1 Aquiloni et al.,
séquence 2011
PCR et analyse de la Martin-Torrijos et
Procambarus ecrevisse N sequence ND ND oul oul ! al., 2018
clarkii rouge des POR of analvse do | MartinTorios of
marais et analyse de la artin-Torrijos e
N séquence oul oul oul oul 1 al. 2021a
N PCR et'analyse de la oul ND oul oul 1 Martin-Torrijos et
séquence al., 2021b
Cambaroididae 'Camb'arOIdes Pas de nom N PCR et'analyse de la ouls ND oul oul 1 Martin-Torrijos et
japonicus vernaculaire séquence al., 2018
N PCRetanalysedela | ), ND oul oul 1 Hsieh et al., 2016
. Cherax [red claw sequence
Parastacidae quadricarinatus crayfish]
N NQN (qPCR ND ND NON oul NCI Mrugata et al.,
uniquement) 2015
Potamidae Potamon potamios Pas de nom N gPCR e? analyse de oul ND oul Ooul 1 Svoboda et al,
vernaculaire la séquence 2014b
Varunidae Eriocheir sinensis | crabe chinois N gPCRetanalysede |\ ND ND oul 2 Schrimpf et al.,
la séquence 2014

5 Hyphes identifiés sur les photographies figurant dans le rapport.
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Famille Nom scientifique | Nom Etape 1. Voie | Etape 2. Etape 3. Preuve de l'infection Catégorie | Références
vernaculaire | de Identification de de
transmission | I'agent pathogéne A B c D résultat
de l'infection
N gPCR eF analyse de oule ND oul oul 1 Svoboda et al,,
la séquence 2014b
N gPCR eF analyse de ND ND ND oul 5 Tilmans et al.,
la séquence 2014
Catégorie 2
N qPCIR etanalyse de ND ND NON oul 2 Kusar et al,, 2013
Astacidae Austropotamobius | Pas de nom a sequence
torrentium vernaculaire i3i&Ova
N gPCR eg analyse de ND ND ND oul 5 MojziSova et al.,
la séquence 2020
[Appalachian
Cambarus bartonii | brook N gPCRetanalysede |\ ND ND oul 2 Petrusek et al.,
la séquence 2025
crayfish]
Cambarellus Pas de nom PCR et analyse de la Martin-Torrijos et
(Cambarellus) . N . ND ND NON Oul 2
vernaculaire séquence al., 2023
montezumae
Cambarellus. Pas de nom N gPCR e? analyse de ND ND NON oul 5 Mrugata et al.,
patzcuarensis vernaculaire la séquence 2015
Cambaridae Cambarellus [Cajun dwarf N PCR et analyse de la ND oul ND ND 9 Martin-Torrijos et
shufeldtii crayfish] séquence al., 2021¢’
N NQN (qPCR ND ND ND oul NCI Filipova et al.,
o ] [calico uniquement) 2013
Faxonius immunis crayfish]
N PCR et’analyse de la ND ND ND oul 5 Petrusek et al.,
séquence 2025
Faan/us Pas de nom N gPCR e? analyse de ND ND ND oul 5 Petrusek et al.,
propinquus vernaculaire la séquence 2025

% Hyphes identifiés chez un des six animaux examinés.

" Dans I'étude de Martin-Torrijos et al, 2021 animaux ont été détenus individuellement pour muer ; une incubation de trois jours des mues a ensuite été
effectuée avant de procéder a I'examen. Le tissu n'ayant pas été analysé par PCR immédiatement aprés la mue, le Groupe ad hoc a estimé qu'une
contamination croisée était possible et que le critére 3D n'était pas satisfait.
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Famille Nom scientifique | Nom Etape 1. Voie | Etape 2. Etape 3. Preuve de l'infection Catégorie | Références
vernaculaire | de Identification de de
transmission | I'agent pathogéne A B c D résultat
de l'infection
N PCR et analyse de la ND ND ND oul 2 Butler et al., 2020
séquence
Faxonius virilis Pas de nom N gPCR e? analyse de ND ND ND oul 5 Petrusek et al.,
vernaculaire la séquence 2025
N gPCR ef analyse de ND ND ND oul 2 Tilmans et al.,
la séquence 2014
Procambarus Pas de nom N gPCR eP analyse de ND ND NON oul 2 Mrugata et al.,
enoplosternum vernaculaire la séquence 2015
N qPCIR etanalyse de ND ND ND oul 2 Keller et al., 2014
Pas de nom asequence
Procambarus fallax vernaculaire
N NON (gPCR oul oul NON oul Nl | Mrugata et al,
uniquement) 2015
N qPClR eP analyse de ND ND NON oul 2 gA()r:Jga+a et al.,
Procambarus Pas de nom asequence
llamasi vernaculaire i
N gPCR e? analyse de ND ND ND oul 5 Panteleit et al.,
la séquence 2017
Procambarus Pas de nom N gPCR eP analyse de ND oul ND ND 9 Martln-Tor;uos et
raneyi vernaculaire la séquence al., 2021c
Procambarus Pas de nom N gPCR ef analyse de ND ND NON oul 2 Mrugata et al.,
vazquezae vernaculaire la séquence 2015
N quIR e; analyse de ND ND NON oul 9 gﬂgjzzéllsova etal.,
Procambarus Pas de nom asequence
virginalis vernaculaire iZi8ova
N gPCR ef analyse de ND ND NON oul 9 MojziSova et al.,
la séquence 2022
Catégorie 3
Cambaridae Cambarus Pas de nom N PCR et analyse de la ND ND ND ND 3 Martln-Tor;uos et
latimanus vernaculaire séquence al., 2021c

8 En I'absence d'analyse de la séquence, il n'a pas été possible d’attribuer une note a l'article, mais des hyphes ont été identifiés et une culture a été

effectuée.
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Famille Nom scientifique | Nom Etape 1. Voie | Etape 2. Etape 3. Preuve de l'infection Catégorie | Références
vernaculaire | de Identification de de
transmission | I'agent pathogéne A B c D résultat
de l'infection
Cambarus striatus | [Hay crayfish] N PCRetanalysedela | \p ND ND ND 3 Martin-Torrijos et
séquence al., 2021c
Cre_aser/nus Pas de nom N PCR et'analyse de la ND ND ND ND 3 Martln-Tor;uos et
fodiens vernaculaire séquence al., 2021c
Creaserinus Pas de nom N PCR et’analyse de la ND ND ND ND 3 Martln-Tor;uos et
oryktes vernaculaire séquence al., 2021c
Faxonius etnieri Pas de nom N PCR et’analyse de la ND ND ND ND 3 Martln-Tor;uos et
vernaculaire séquence al., 2021c
Faxonius tricuspis | - 25 dé nom N PCRetanalysedela | \p ND ND ND 3 Martin-Torrijos et
vernaculaire séquence al., 2021c
Faxonius wrighti Pas de nom N PCR et’analyse de la ND ND ND ND 3 Martln-Tor;uos et
vernaculaire séquence al., 2021c
Procambarus Pas de nom N PCR et'analyse de la ND ND ND ND 3 Martln-Tor;uos et
ablusus vernaculaire séquence al., 2021c
Procambarus [white river N PCR et'analyse de la ND ND ND ND 3 Martln-Tor;uos et
acutus crayfish] séquence al., 2021¢c
Procambarus hayi | ©2S & nom N PCRetanalysedela |\ ND ND ND 3 Martin-Torrijos et
vernaculaire séquence al., 2021c
Procambarus Pas de nom N PCR et'analyse de la ND ND ND ND 3 Martln-Tor;uos et
hybus vernaculaire séquence al., 2021c
Procambarus Pas de nom N gPCR ef analyse de ND ND ND ND 3 Martln-Tor;uos et
pubescens vernaculaire la séquence al., 2021c
Procambarus Pas de nom N gPCR ef analyse de ND ND ND ND 3 Martln-Tor;uos et
troglodytes vernaculaire la séquence al., 2021c
P_roca_mparus [vernal N gPCR ef analyse de ND ND ND ND 3 Martln-Tor;uos et
viaeviridis crayfish] la séquence al., 2021c
Pfocambarus Pas de nom N gPCR ef analyse de ND ND ND ND 3 Martln-Tor;uos et
vioscai vernaculaire la séquence al., 2021c
Palaemonidae Pale?emon' Pas de nom N PCR et’analyse de la ND ND ND ND 3 Martm-Tor;uos et
kadiakensis vernaculaire séquence al., 2021c
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Famille Nom scientifique | Nom Etape 1. Voie | Etape 2. Etape 3. Preuve de l'infection Catégorie | Références
vernaculaire | de Identification de de
transmission | I'agent pathogéne A B c D résultat
de l'infection
espéce non classée (NCI)
Atyidae Neocaridina davigi | ©2S d€ nom E NON (qPCR ND ND ND ND NCI Svoboda et al.,
vernaculaire uniquement) 2014a
Cambarellus Pas de nom Mrugata et al.
(Pandicambarus) . N Négative (QPCR)° ND ND ND ND NCI g v
vernaculaire 2015
texanus
Camparus [Etowah N NQN (9PCR ND ND ND ND NC Panteleit et al.,
fasciatus crayfish] uniquement) 2017
Cambgrt{s Pas de nom N NQN (qPCR ND ND ND ND NCI Panteleit et al.,
manningi vernaculaire uniquement) 2017
[Big water . Petrusek et al.,
Cambarus robustus crayfish] N Négative (QPCR) ND ND ND ND NCI 2025
Faxonius Pas de nom N Négative (QPCR) ND ND ND ND NC Mrugata et al.,
leptogonopodus vernaculaire 2015
Cambaridae Orco'nec't'es [belted N Néggtive (gPCR ND ND ND ND NCI Mrugata et al.,
harrisonii crayfish] uniquement) 2015
Orconectes luteus | [9919eN N NON (gPCR ND ND ND ND NcI | Panteleitetal,
crayfish] uniquement) 2017
Orconectes [ringed N NQN (9PCR ND ND ND ND NC Panteleit et al.,
neglectus crayfish] uniquement) 2017
Orconectes [Ozark N NQN (9PCR ND ND ND ND NCI Panteleit et al.,
ozarkae crayfish] uniquement) 2017
[gray-
Orconectes palmeri | speckled N Négative (QPCR) ND ND ND ND NCI gﬂg$ga%a etal,
crayfish]
Procambarus Pas de nom N NON (gPCR ND ND ND oul NCl | Peiro et al., 2016
pilosimanus vernaculaire uniquement)

9 20 animaux ont été testés par qPCR et les résultats enregistrés étaient négatifs.
9 Deux sujets ont été testés par qPCR et les résultats enregistrés étaient négatifs.
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Famille Nom scientifique | Nom Etape 1. Voie | Etape 2. Etape 3. Preuve de l'infection Catégorie | Références
vernaculaire | de Identification de de
transmission | I'agent pathogéne A B c D résultat
de l'infection
Pfocambarus Pas de nom N NQN (9PCR ND ND ND ND NC Panteleit et al.,
simulans vernaculaire uniquement) 2017
Gecarcinucidae | | 2rathelphusa Pas de nom N NON (qPCR ND ND ND oul NCI | Putraetal., 2018
convexa vernaculaire uniquement)
Macrobrachium bouquet kaira E NQN (qPCR NON ND ND NON NC Svoboda et al.,
dayanum uniquement) 2014a
Palaemonidae -
Macrobrachium | bouquet N NON (gPCR ND ND ND oul NCI | Putra etal., 2018
lancasteri riziere uniquement)
Pallaseidae Pallasgopsis Pas de nom N NQN (qPCR ND ND ND ND NCI Svoboda et al.,
quadrispinosa vernaculaire uniquement) 2014b
Cherax destructor | Fas d€ nom E NON (qPCR ND ND oul ND Ncl | Mrugataetal,
vernaculaire uniquement) 2016
. Pas de nom Négative (QPCR)" Mrugata et al.,
Cherax holthuisi vernaculaire N ND ND ND ND NCI 2015
. Pas de nom Négative (QPCR)? Mrugata et al.,
Cherax lorentzi vernaculaire N ND ND ND ND NCI 2015
Parastacidae
Parastacus Pas de nom N NON (qPCR ND ND ND ND NCl | Peiro et al., 2016
brasiliensis vernaculaire uniquement)
Parastacus Pas de nom N NON (qPCR ND ND ND oul NCl | Peiro et al., 2016
defossus vernaculaire uniquement)
Parastacus Pas de nom N NON (gPCR ND ND ND ND NCl | Peiro et al., 2016
pilimanus vernaculaire uniquement)

1 5 animaux ont été testés par qPCR et les résultats enregistrés étaient négatifs.

12 5 animaux ont été testés par qPCR et les résultats enregistrés étaient négatifs.
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4. Résultats

Le Groupe ad hoc est convenu que 13 espéces satisfont aux critéres d'inclusion dans la liste des espéces
sensibles a l'infection a A. astaci, conformément au chapitre 1.5. du Code aquatique. Il a été proposé d'intégrer
ces espéces dans l'article 9.2.2. du chapitre 9.2. intitulé « Infection & Aphanomyces astaci (peste de

I'écrevisse) ». Ces especes figurent dans le tableau 6 ci-aprés.

Tableau 6. Espéces satisfaisant aux critéres d'inclusion dans la liste des espéces sensibles a

l'infection a A. astaci

Famille Nom scientifique Nom vernaculaire
Astacus astacus écrevisse a pieds rouges
Austropotamobius pallipes Pas de nom vernaculaire

Astacidae
Pacifastacus leniusculus écrevisse signal

Pontastacus leptodactylus écrevisse a pattes gréles

Faxonius limosus écrevisse américaine
Faxonius obscurus Pas de nom vernaculaire
Cambaridae Faxonius rusticus Pas de nom vernaculaire

Procambarus alleni

Pas de nom vernaculaire

Procambarus clarkii

écrevisse rouge des marais

Cambaroididae

Cambaroides japonicus

Pas de nom vernaculaire

Parastacidae Cherax quadricarinatus [red claw crayfish]
Potamidae Potamon potamios Pas de nom vernaculaire
Varunidae Eriocheir sinensis crabe chinois

L’évaluation a révélé que les éléments de preuve relatifs a la sensibilité sont incomplets pour 14 espéces et il
a été proposé d'inclure ces espéces dans la section 2.2.2. du chapitre 2.2.2. du Manuel aquatique. Ces

espéces sont présentées dans le tableau 7 ci-dessous.

Tableau 7. Espéces pour lesquelles les éléments de preuve relatifs a la sensibilité a I'infection a A.

astaci sont incomplets

Cambarellus shufeldltii

Famille Nom scientifique Nom vernaculaire

Astacidae Austropotamobius torrentium Pas de nom vernaculaire
Cambarus bartonii [Appalachian brook crayfish]

Cambarellus (Cambarellus) )

Pas de nom vernaculaire
montezumae
Cambarellus patzcuarensis Pas de nom vernaculaire
Cambaridae

[Cajun dwarf crayfish]

Faxonius immunis

[calico crayfish]

Faxonius propinquus

Pas de nom vernaculaire

Faxonius virilis

Pas de nom vernaculaire
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Famille

Nom scientifique

Nom vernaculaire

Procambarus enoplosternum

Pas de nom vernaculaire

Procambarus fallax

Pas de nom vernaculaire

Procambarus llamasi

Pas de nom vernaculaire

Procambarus raneyi

Pas de nom vernaculaire

Procambarus vazquezae

Pas de nom vernaculaire

Procambarus virginalis

Pas de nom vernaculaire

Des résultats positifs a 'examen par PCR ciblant spécifiquement I'agent pathogéne ont été rapportés pour les
16 espéces énumérées dans le tableau 8 ci-dessous. Ces especes ont été proposées en vue de leur
intégration dans le deuxiéme paragraphe de la section 2.2.2. du chapitre 2.2.2 du Manuel aquatique intitulé

« Infection a Aphanomyces astaci (peste de I'écrevisse) ».

Tableau 8. Espéces pour lesquelles les résultats de la PCR ciblant spécifiquement I'agent pathogéne

pour l'infection a Aphanomyces astaci sont positifs

Famille Nom scientifique Nom vernaculaire
Cambarus latimanus Pas de nom vernaculaire
Cambarus striatus [Hay crayfish]
Creaserinus fodiens Pas de nom vernaculaire
Creaserinus oryktes Pas de nom vernaculaire
Faxonius etnieri Pas de nom vernaculaire
Faxonius tricuspis Pas de nom vernaculaire
Faxonius wrighti Pas de nom vernaculaire
Cambaridae Procambarus ablusus Pas de nom vernaculaire

Procambarus acutus

[white river crayfish]

Procambarus hayi

Pas de nom vernaculaire

Procambarus hybus

Pas de nom vernaculaire

Procambarus pubescens

Pas de nom vernaculaire

Procambarus troglodytes

Pas de nom vernaculaire

Procambarus viaeviridis

[vernal crayfish]

Procambarus vioscai

Pas de nom vernaculaire

Palaemonidae

Palaemon kadiakensis

Pas de nom vernaculaire

5. Référentiels utilisés pour désigner les espéces sensibles

Les noms scientifiques des espéces hétes correspondent a ceux figurant dans la base de données World

Register of Marine Species (WoRMS) https://www.marinespecies.org/index.php.
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Les noms vernaculaires des espéces de crustacés correspondent a ceux de la base de données FAOTERM
(http://www.fao.org/faoterm/collection/faoterm/en/). Lorsqu’aucun nom vernaculaire de I'espéce de crustacé
n'était proposé dans FAOTERM, la dénomination a été appliquée en se conformant aux informations figurant
dans Sealife (https://www.sealifebase.ca).

6. Commentaires relatifs aux explications et a la prise de décisions du Groupe ad hoc

Le Groupe ad hoc est convenu que pour obtenir une classification globale d’'une espece dans la catégorie
«1 », disposer de deux articles auxquels est attribué la note de « 1 » constitue la situation idéale. Toutefois,
en I'absence de preuves contradictoires, une étude unique solide ayant obtenu la note de « 1 » est également
suffisante pour conclure a la sensibilité d'une espéce. En outre, lorsqu'une seule étude a obtenu la note de
« 1» et en l'absence de preuves contradictoires, le Groupe ad hoc a pris en considération des études
supplémentaires ayant obtenu la note de « 2 » ou la note de « 3 », en tant qu'éléments de preuve additionnels
pour étayer I'évaluation de la sensibilité d'une espéce. D'autres études ont également été examinées afin de
rechercher s'il existait des preuves a I'appui ou contradictoires. Lorsque des documents supplémentaires ont
été identifiés, mais que le Groupe ad hoc a estimé qu’ils n’étaient pas nécessaires a une évaluation exhaustive,
I'espece ayant déja été évaluée comme sensible grace a d'autres études, ces documents ont simplement été
mentionnés dans la liste des références (partie 8).

Le Groupe ad hoc a pris note des difficultés rencontrées pour trouver des éléments de preuve permettant
d'évaluer la sensibilité des espéces de crustacés a l'infection a A. astaci. Comme décrit dans le Manuel
aquatique, la découverte répétée de nouvelles souches d'Aphanomyces signifie que I'analyse de la séquence
est nécessaire pour établir I'espéce d'Aphanomyces, lorsqu'un produit d'amplification résulte de I'examen par
PCR en temps réel. De nombreux articles présentent des espéces qui n'ont pas été classées dans une
catégorie, en raison de l'absence d'analyse de la séquence, de sorte que l'identification de I'agent pathogéne
conformément au critere 2 n'a pu étre satisfaite. Le manque d'informations de nature histologique et
épidémiologique dans les études a en outre empéché le classement d'espéces en catégorie « 1 », car les
criteres de I'étape 3 n'ont pu étre évalués. Le Groupe ad hoc a souligné que la recherche qui comprend
l'analyse de la séquence et des techniques en complément de l'analyse moléculaire permettrait des
évaluations plus complétes de la sensibilité des espéces de crustacés a l'infection a A. astaci.

Le Groupe ad hoc a indiqué que les articles qui ont été publiés avant I'utilisation de techniques moléculaires
ne peuvent étre notés car ils ne satisfont pas au critére 2 qui refléte les techniques et technologies modernes.
Le Groupe ad hoc a toutefois souligné que ces articles apportent des informations de qualité sur I'agent
pathogéne et l'infection due a cet agent, méme s'ils n'ont pas été notés.

7. Article 1.5.9. Inclusion d'un échelon taxonomique équivalent ou supérieur a celui du genre
dans la liste des espéces sensibles

Le Groupe ad hoc a pris en considération l'article 1.5.9. du Code aquatique, intitulé « Inclusion d'un échelon
taxonomique équivalent ou supérieur a celui du genre dans la liste des espéces sensibles », et a déterminé
qu'il est applicable en ce qui concerne les espéces sensibles a l'infection a A. astaci qui ont été identifiées.
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REUNION DU GROUPE AD HOC DE L'OMSA SUR LA SENSIBILITE DES ESPECES DE CRUSTACES A
UNE INFECTION PAR UNE MALADIE LISTEE PAR L'OMSA

Paris, du 8 au 10 avril 2025

Mandat
Contexte

Le chapitre 1.5. du Code aquatique, intitulé « Criteres d'inclusion dans la liste des espéeces sensibles a une
infection par un agent pathogéne spécifique », présente les critéres permettant d'établir les espéces hotes
devant étre intégrées dans la liste des especes sensibles figurant dans I'article X.X.2. de chacun des chapitres
spécifiques a des maladies du Code aquatique.

Les évaluations ayant trait a toutes les maladies listées par 'OMSA sont progressivement entreprises par des
Groupes ad hoc. Une fois achevée, la liste révisée des espéeces sensibles figurant dans l'article X.X.2.
concerné du Code aquatique est diffusée afin de recueillir les commentaires, puis présentée pour adoption.

Les espéces dont la sensibilité est démontrée grace a un certain nombre d'éléments probants, sans toutefois
que ces données soient suffisantes pour démontrer la sensibilité sont incluses dans le chapitre du Manuel
aquatique spécifique a la maladie pertinent.

Le Groupe ad hoc sur la sensibilité des espéeces de crustacés a une infection par une maladie listée par TOMSA
a achevé les évaluations pour l'infection a Aphanomyces astaci (peste de I'écrevisse) en octobre 2015 ; de
nouveaux éléments de preuve de nature scientifique doivent toutefois étre évalués.

Objet

Le Groupe ad hoc sur la sensibilité des espéces de crustacés a une infection par une maladie listée par 'OMSA
procédera a nouveau a des évaluations de la sensibilité a l'infection a Aphanomyces astaci (peste de
I'écrevisse) chez les crustacés en ayant recours a de nouveaux éléments de preuve de nature scientifique
disponibles depuis les évaluations réalisées en octobre 2015.

Mandat

1) Etudier la littérature pertinente traitant de la sensibilité des espéces a l'infection & Aphanomyces astaci
(peste de I'écrevisse) et appliquer les critéres, tels qu’énoncés dans le chapitre 1.5. « Critéres d’inclusion
dans la liste des espéces sensibles a une infection par un agent pathogéne spécifique », aux espéces
hotes potentielles.

2) Déterminer les espéces sensibles a I'infection a Aphanomyces astaci (peste de I'écrevisse), en vertu de
l'article 1.5.7.

3) Déterminer les espéces pour lesquelles les preuves permettant de démontrer leur sensibilité a l'infection
a Aphanomyces astaci (peste de I'écrevisse) sont jugées insuffisantes, en vertu de I'article 1.5.8.

Résultats attendus du Groupe ad hoc

1) Proposer une liste d’espéces sensibles, destinée a figurer dans l'article 9.2.2. du chapitre 9.2. du Code
aquatique « Infection a Aphanomyces astaci (peste de I'écrevisse) ».

2) Proposer une liste d’espéces pour lesquelles les éléments démontrant la sensibilité sont insuffisants,
destinée a figurer dans la section 2.2.1 et la section 2.2.2. du chapitre 2.2.2. du Manuel aquatique
« Infection a Aphanomyces astaci (peste de I'écrevisse) ».

3) Remettre un rapport a la Commission des normes sanitaires pour les animaux aquatiques afin que celle-
ci 'examine lors de sa réunion de septembre 2025.
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