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1. Introduction 

Le présent rapport présente les travaux du Groupe ad hoc de l'OMSA sur la sensibilité des espèces de 
poissons à une infection par une maladie listée par l'OMSA (désigné ci-après par « le Groupe ad hoc »), qui 
a tenu une réunion en mode virtuel les 12, 13 et 19 avril 2023. 

La liste des participants ainsi que le mandat sont joints respectivement en annexe 1 et en annexe 2. 

2. Méthodologie 

Le Groupe ad hoc a appliqué aux espèces hôtes potentielles les critères figurant dans le chapitre 1.5. du Code 
sanitaire pour les animaux aquatiques de l'OMSA (le Code aquatique), intitulé « Critères d'inclusion dans la 
liste des espèces sensibles à une infection par un agent pathogène spécifique », afin de déterminer la 
sensibilité à l'infection par le virus du tilapia lacustre (TiLV). 

Une approche comprenant trois étapes, telle que décrite dans l'article 1.5.3., a été employée pour évaluer la 
sensibilité d'une espèce à l'infection par le TiLV et a reposé sur : 

Étape 1. Critères permettant de déterminer si la voie de transmission correspond aux voies de 
transmissions naturelles de l'infection (tels que décrits dans l'article 1.5.4.) ; 

Étape 2. Critères permettant de déterminer si l'agent pathogène a été identifié de façon adéquate (tels 
que décrits dans l'article 1.5.5.) ; 

Étape 3. Critères permettant de déterminer si les preuves de la présence de l'agent pathogène suffisent 
pour conclure à l'infection (tels que décrits à l'article 1.5.6.) : 

A. l'agent pathogène se multiplie dans l'hôte, ou les stades de développement de l'agent 
pathogène sont présents dans ou sur l'hôte ; 

B. une forme viable de l'agent pathogène a été isolée chez les espèces sensibles proposées, ou 
son infectiosité a été démontrée lors de la transmission à des individus naïfs ; 

C. il y a des modifications cliniques ou pathologiques associées à l'infection ; 

D.  la localisation spécifique de l'agent pathogène est constatée dans les tissus cibles attendus. 

Les informations détaillées ayant trait à l'approche en trois étapes appliquée par le Groupe ad hoc pour 
l'infection par le TiLV, comprenant notamment toute considération supplémentaire, sont décrites ci-dessous : 

2.1. Étape 1. Critères permettant de déterminer si la voie de transmission correspond aux voies 
de transmissions naturelles de l'infection 

Le tableau 1 décrit la voie de transmission de l'infection par le TiLV employée par le Groupe ad hoc 
lorsqu'il a appliqué l'étape 1 pour les évaluations de la sensibilité à l'infection par le TiLV, et présente 
également certaines considérations. 

https://www.woah.org/fr/ce-que-nous-faisons/normes/codes-et-manuels/acces-en-ligne-au-code-aquatique/index.php?id=169&L=1&htmfile=glossaire.htm#terme_agent_pathogene
https://www.woah.org/fr/ce-que-nous-faisons/normes/codes-et-manuels/acces-en-ligne-au-code-aquatique/index.php?id=169&L=1&htmfile=glossaire.htm#terme_agent_pathogene
https://www.woah.org/fr/ce-que-nous-faisons/normes/codes-et-manuels/acces-en-ligne-au-code-aquatique/index.php?id=169&L=1&htmfile=glossaire.htm#terme_agent_pathogene
https://www.woah.org/fr/ce-que-nous-faisons/normes/codes-et-manuels/acces-en-ligne-au-code-aquatique/index.php?id=169&L=1&htmfile=glossaire.htm#terme_espece_sensible
https://www.woah.org/fr/ce-que-nous-faisons/normes/codes-et-manuels/acces-en-ligne-au-code-aquatique/index.php?id=169&L=1&htmfile=glossaire.htm#terme_infection
https://www.woah.org/fr/ce-que-nous-faisons/normes/codes-et-manuels/acces-en-ligne-au-code-aquatique/index.php?id=169&L=1&htmfile=glossaire.htm#terme_agent_pathogene
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Tableau 1. Voies de transmission de l'infection par le TiLV 

Voies de transmission Considérations 

1. Une exposition naturelle comprenant les 
situations lors desquelles l'infection est apparue 
sans intervention expérimentale (par exemple, 
une infection dans des populations sauvages ou 
d'élevage). 

OU 

2. Des procédures expérimentales non invasives : 
par exemple, à la faveur d'une cohabitation avec 
des hôtes infectés, une infection par immersion. 

L'infection expérimentale par voie invasive (c'est-à-
dire par une injection) n'a pas été considérée 
comme constituant une voie naturelle de 
transmission et, par conséquent, ces études n'ont 
été évaluées qu'à des fins de preuves 
contradictoires. 

Les références rapportant des co-infections ou des 
conditions extrêmes de stress ont été signalées 
comme telles et leurs résultats interprétés avec 
prudence. 

2.2. Étape 2. Critères permettant de déterminer si l'agent pathogène a été identifié de façon 
adéquate 

Le tableau 2 décrit les méthodes d'identification de l'agent pathogène pour l'infection par le TiLV 
employées par le Groupe ad hoc lorsqu'il a appliqué l'étape 2 pour les évaluations de la sensibilité à 
l'infection par le TiLV, et présente également certaines considérations. Ces critères sont en cohérence 
avec les méthodes d'identification d'autres maladies listées, qui sont décrites dans le Manuel des tests 
de diagnostic pour les animaux aquatiques (le Manuel aquatique), ainsi qu'avec le rapport final du Groupe 
ad hoc de l'OMSA sur l'infection par le virus du tilapia lacustre 
(https://www.woah.org/app/uploads/2021/12/f-ahg-infection-with-tilapia-lake-sept-2019-sept-2021.pdf). 

Tableau 2. Identification de l'agent pathogène pour l'infection par le TiLV 

Identification de l'agent pathogène (TiLV) Considérations 

RT-qPCR spécifique utilisant une sonde TaqMan 
(par exemple Waiyamitra et al., 2018 ; Megarani et 
al., 2022)  

OU 

RT-PCR, RT-qPCR associée au colorant SYBR ou 
RT-PCR nichée, si elle est suivie d'une analyse de 
la séquence (par exemple Eyngor et al., 2014 ; 
Dong et al., 2017b) 

OU  

Résultats positifs avec plusieurs ensembles 
d'amorces ciblant différentes régions du génome en 
ayant recours à la RT-PCR, à la RT-qPCR associée 
au colorant SYBR ou à la RT-PCR nichée (par 
exemple, Eyngor et al., 2014 ; Dong et al., 2017b)  

OU  

Hybridation in situ en ayant recours à une sonde 
spécifique au TiLV (Dong et al., 2017a) 

La RT-PCR nichée est sujette aux contaminations 
et parfois difficile à interpréter. 

2.3. Étape 3. Critères permettant de déterminer si les preuves de la présence de l'agent 
pathogène suffisent pour conclure à l'infection (tels que décrits à l'article 1.5.6.) 

Le tableau 3 décrit les éléments permettant de prouver l'infection par le TiLV, employés par le Groupe ad 
hoc lorsqu'il a appliqué le stade 3 pour les évaluations de la sensibilité à l'infection par le TiLV. 

  

https://www.woah.org/app/uploads/2021/12/f-ahg-infection-with-tilapia-lake-sept-2019-sept-2021.pdf
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Tableau 3. Éléments de preuve de la présence de l'infection par le TiLV 

Preuve de la présence de l'infection 

A. Réplication  
B. Viabilité / 
Infectiosité 

C. Pathologie / 

Signes cliniques** 
D. Localisation 

1. Titrage séquentiel du 
virus dans le temps 

OU 

2. Mise en évidence de 
l'augmentation dans 
le temps du nombre 
de copies des gènes 
ciblés par RT-qPCR 
et confirmation par 
PCR / séquençage 

OU 

3. Observations de 
virions dans les 
cellules hôtes par 
microscopie en 
transmission (MET) 

OU 

4.  Détection in situ de 
produits (par exemple 
des antigènes) de la 
réplication virale (par 
exemple par 
immunohistochimie - 
IHC)* 

1. Isolement du virus 
par culture cellulaire 

OU 

2. Cohabitation avec 
transmission du virus 
à un hôte sensible 

1. Mortalité et / ou 
comportements 
anormaux tels que : 
léthargie, dysorexie 

ET 

Pathologies cliniques 
telles que : 

• exophthalmie 

• modification de la 
couleur corporelle 

• érosion cutanée 
conduisant à des 
lésions dermiques 
hémorragiques 
Protrusion 
d'écailles 

• distension 
abdominale (due à 
une ascite) 

• hypertrophie 
d'organes internes 

• congestion du foie, 
des reins, de la 
rate, du cerveau et 
des branchies 

OU 

2. Modifications 
histopathologiques 
telles que : 

• lésions dans le 
cerveau 

• inflammation 
oculaire 

• syncytia et / ou 
corps d'inclusion 
dans les 
hépatocytes 
épithéliaux 

OU 

3. Mortalité observée 
dans le groupe 
exposé au virus de 
manière 
expérimentale, mais 
pas dans le groupe 
témoin négatif 

1. Infection détectée 
dans les lamelles 
branchiales ou 
l'intestin***, ou dans 
des organes 
viscéraux 

OU 

2. Identification de 
l'agent pathogène 
dans le cerveau, les 
yeux ou les organes 
viscéraux 
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* Cette détection est considérée comme constituant une preuve de la réplication en raison de la forte charge 
d'antigène qui doit être présente pour permettre la détection. 

** Les signes pathologiques / cliniques peuvent être non spécifiques, variables et comprendre certaines ou 
toutes les caractéristiques énumérées. 

*** Telle que mise en évidence au moyen d'examens histologiques, immunohistochimiques (IHC) ou 
d'hybridation in situ (HIS). 
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3. Classification et évaluations 

Le tableau 4 décrit les différentes catégories et résultats des évaluations menées par le Groupe ad hoc. 

Tableau 4. Catégories 

Catégorie Résultat 

1 Espèces ayant été évaluées comme sensibles (comme décrit à l'article 1.5.7.). Ces espèces ont été proposées en vue de leur intégration dans l'article 10.11.2. 
du chapitre 10.11. du Code aquatique intitulé « Infection par le virus du tilapia lacustre », et dans la partie 2.2.1. du chapitre 2.3.X. du Manuel aquatique intitulé 
« Infection par le virus du tilapia lacustre ». 

2 Espèces pour lesquelles les éléments de preuve issus de l'évaluation ont été jugés insuffisants pour démontrer la sensibilité (comme décrit à l'article 1.5.8.). 
Ces espèces ont été proposées en vue de leur intégration dans la partie 2.2.2. intitulée « Species with incomplete evidence for susceptibility » (Espèces pour 
lesquelles les éléments de preuve sont insuffisants pour démontrer la sensibilité) du chapitre 2.3.X. du Manuel aquatique intitulé « Infection par le virus du 
tilapia lacustre ». 

3 Espèces pour lesquelles les informations issues de l'évaluation ne permettaient pas de conclure ou étaient contradictoires. Ces espèces n'ont pas été 
proposées en vue de leur intégration dans le Manuel aquatique. 

Espèces pour lesquelles des résultats positifs des épreuves PCR spécifiques à l'agent pathogène ont été constatés lors de l'évaluation, mais sans que la 
présence d'une infection active ait été démontrée. Ces espèces ont été proposées en vue de leur intégration dans le deuxième paragraphe de la partie 2.2.2. 
intitulée « Species with incomplete evidence for susceptibility » (Espèces pour lesquelles les éléments de preuve sont insuffisants pour démontrer la sensibilité) 
du chapitre 2.3.X. du Manuel aquatique intitulé « Infection par le virus du tilapia lacustre ». 

4 Espèces ayant été évaluées comme n'étant pas sensibles. 

NCl Espèces non classées en raison de l'insuffisance d'informations ou d'informations non pertinentes. 

Le tableau 5 présente une synthèse des évaluations relatives à la sensibilité des hôtes à l'infection par le TiLV, auxquelles le Groupe ad hoc a procédé, ainsi que les 
résultats et les références pertinentes. S'agissant de l'étape 3, telle que décrite au chapitre 1.5. du Code aquatique, les éléments de preuve à l'appui du critère A étaient 
suffisants à eux seuls pour démontrer l'infection. En l'absence de données probantes satisfaisant au critère A, le respect d'au moins deux des critères B, C ou D ont été 
requis pour démontrer l'infection. 

Tableau 5. Évaluations de l'infection par le TiLV 

Famille Nom scientifique Nom vernaculaire Étape 1. Voie de 
transmission de 
l'infection 

Étape 2. 
Identification de 
l'agent pathogène 

Étape 3. Preuve de 
l'infection 

Catégorie de 
résultat 

Références 

A B C D 

Catégorie 1 

Cichlidae N RT-qPCR, RT-qPCR 
associée au colorant 

ND OUI ND OUI 1 Abbadi et al., 2023 
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Famille Nom scientifique Nom vernaculaire Étape 1. Voie de 
transmission de 
l'infection 

Étape 2. 
Identification de 
l'agent pathogène 

Étape 3. Preuve de 
l'infection 

Catégorie de 
résultat 

Références 

A B C D 

Oreochromis aureus 
x O. niloticus 

[blue-Nile tilapia 
hybrid] 

SYBR et analyse de 
la séquence 

N 
RT-PCR nichée et 
RT-qPCR associée 
au colorant SYBR 

ND OUI ND OUI 1 Tsofack et al., 2016 

N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence 
NCo1 NCo1 OUI OUI 1 Eyngor et al., 2014 

Oreochromis 
mossambicus 

tilapia du 
Mozambique 

N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence 
ND OUI OUI OUI 12 Suresh et al., 2023 

Oreochromis 
niloticus 

tilapia du Nil 

N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence 
ND ND OUI OUI 1 Chaput et al., 2020 

N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence 
ND OUI OUI OUI 1 Behera et al., 2018 

N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence 
OUI ND OUI OUI 1 del-Pozo et al., 2016 

Oreochromis 
niloticus x O. 
mossambicus 

[red hybrid tilapia]3 N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence 
ND ND OUI OUI 14 Amal et al., 2018 

Sarotherodon 
galilaeus 

[mango tilapia] N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence 
OUI OUI OUI OUI 1 Eyngor et al., 2014 

Catégorie 2 

Cyprinidae 
Barbonymus 
schwanenfeldii 

[tinfoil barb] 

N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence 
ND OUI NCo5 OUI 16 Abdullah et al., 2022 

N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence 
ND ND ND OUI 3 Abdullah et al., 2018 

Catégorie 3 

Cichlidae 

Oreochromis aureus [blue tilapia] N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence7 NCo1 NCo1 OUI NCo1 3 Eyngor et al., 2014 

Tilapia zillii [redbelly tilapia] N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence7 NCo1 NCo1 OUI NCo1 3 Eyngor et al., 2014 
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Famille Nom scientifique Nom vernaculaire Étape 1. Voie de 
transmission de 
l'infection 

Étape 2. 
Identification de 
l'agent pathogène 

Étape 3. Preuve de 
l'infection 

Catégorie de 
résultat 

Références 

A B C D 

Tristramella simonis [tvarnun simon] N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence7 NCo1 NCo1 OUI NCo1 3 Eyngor et al., 2014 

Latidae Lates calcarifer Perche barramundi N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence 
ND ND NON OUI 3 

Piamsomboon & 
Wongtavatchal, 
2021 

Osphronemidae 
Osphronemus 
goramy 

gourami géant N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence ND ND ND ND8 3 
Chiamkunakorn et 
al., 2019 

Espèces non classées (NCl) car la dose infectante de l'agent pathogène ne permettait pas de conclure 

Cyprinidae 

Cyprinus carpio carpe commune N 
Résultats négatifs 

par RT-PCR 
ND ND ND NON9 NCl Chaput et al., 2020 

Hypophthalmichthys 
molitrix 

carpe argentée N 
Résultats négatifs 

par RT-PCR ND ND ND ND NCl Chiamkunakorn et 
al., 2019 

Labeo rohita labéo roho 

N 
Résultats négatifs 

par RT-PCR 
ND ND ND NON9 

NCl 
Chaput et al., 2020 

N 
Résultats négatifs 

par RT-PCR ND ND ND ND 
NCl Chiamkunakorn et 

al., 2019 

Danionidae Danio regio [zebra danio] E 
Virus conservé 

(VETKU-TV01)11 S/O S/O S/O S/O 
NCl Widziolek et al., 

2021 

Pangasiidae Pangasius bocourti [basa catfish] N 
Résultats négatifs 

par RT-PCR 
ND ND ND NON9 

NCl 
Chaput et al., 2020 

Salmonidae 

Oncorhynchus 
mykiss 

truite arc-en-ciel E 
Virus conservé 

(VETKU-TV01)11 S/O S/O S/O S/O 
NCl 

Adamek et al., 2023 

Salmo trutta 
truite fario / truite de 
mer 

E 
Virus conservé 

(VETKU-TV01)11 S/O S/O S/O S/O 
NCl 

Adamek et al., 2023 

1 Cette étude a porté sur plusieurs espèces hôtes et certains résultats n'ont pas été clairement imputés à une espèce hôte spécifique. 
2 Le Groupe ad hoc a établi que les éléments de preuve classés « 1 » figurant dans le document sont suffisants pour une évaluation finale dans la catégorie « 1 », car 

l'étude porte sur les infections naturelles chez des poissons sauvages de trois régions différentes. 
3 Aucun nom vernaculaire ne figurait dans FAOTerm ou https://fishbase.mnhn.fr/search.php pour les hybrides d'Oreochromis niloticus x O. mossambicus ; le Groupe ad 

hoc a toutefois proposé d'utiliser la dénomination [red hybrid tilapia], car ce nom vernaculaire est employé dans la région où est principalement réalisé l'élevage de ces 
hybrides. 

https://fishbase.mnhn.fr/search.php
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4 Le Groupe ad hoc a établi que les éléments de preuve classés « 1 », présentés dans un seul document, sont suffisants pour une évaluation finale dans la catégorie « 1 » 
pour les raisons suivantes : le Groupe ad hoc a estimé que les deux espèces dont sont issus les hybrides avaient été évaluées au final comme étant classées en catégorie 
« 1 » (tableau 5) et que cela doit être considéré comme une preuve à l'appui de la sensibilité de l'espèce hybride. Comme preuve supplémentaire à l'appui, le Groupe ad 
hoc a tenu compte des études dans lesquelles l'espèce était identifiée comme étant un [red hybrid tilapia], mais où le nom scientifique n'était identifié qu'au niveau du 
genre (Oreochromis sp.), car il s'agit d'un nom vernaculaire généralement accepté pour l'espèce (tableau 6). 

5 Des signes cliniques ont été observés ; ceux-ci ne peuvent toutefois pas être attribués de manière spécifique au TiLV en raison de la présence de co-infections 
bactériennes (Aeromonas spp., Plesiomonas spp., Edwarsiella spp.) chez ces poissons. 

6. Le Groupe ad hoc a établi que les éléments de preuve classés « 1 » figurant dans le document ne sont pas suffisants pour une évaluation finale dans la catégorie « 1 », 
en raison de la présence de co-infections bactériennes. La seule autre étude portant sur cette espèce n'apporte pas de données probantes suffisantes pour corroborer 
la sensibilité en se basant sur les critères utilisés. Le Groupe ad hoc a évalué cette espèce avec un classement global dans la catégorie « 2 ». 

7 Les auteurs de l'étude ont confirmé que l'agent pathogène a été identifié chez cette espèce hôte. 
8 Des échantillons de sang ont fait l'objet d'un dépistage par RT-PCR pour le TiLV, dont les résultats se sont révélés positifs pour cet agent pathogène. 
9 Des tissus cardiaques, hépatiques, spléniques, rénaux, branchiaux, intestinaux, gonadiques et cutanés ont fait l'objet d'un dépistage par RT-PCR pour le TiLV, dont les 

résultats se sont révélés négatifs pour cet agent pathogène. 
10 Des échantillons de sang ont fait l'objet d'un dépistage par RT-PCR pour le TiLV, dont les résultats se sont révélés négatifs pour cet agent pathogène. 
11 L'étude a eu recours à une souche conservée provenant de Thaïlande (VETKU-TV01) décrite dans Tattiyapong et al., 2017b. 

Remarque additionnelle concernant le [red hybrid tilapia] 

Le tableau 6 présente une synthèse des évaluations relatives à la sensibilité des hôtes à l'infection par le TiLV menées par le Groupe ad hoc pour les études faisant 
référence au [red hybrid tilapia], mais sans identification du nom taxonomique à l'échelon de l'espèce pour les animaux étudiés. Le Groupe ad hoc n'a pas intégré ces 
évaluations dans le tableau 5, car le nom taxonomique de l'espèce n'a pu être confirmé, mais a toutefois présenté ces évaluations à titre d'information. Le Groupe ad hoc 
a considéré qu'elles constituaient des éléments de preuve à l'appui lors de la détermination finale de la catégorie pour Oreochromis niloticus x O. mossambicus, car le nom 
vernaculaire est généralement accepté pour ce croisement hybride donné. 

Tableau 6. Évaluations de l'infection par le TiLV chez le [red hybrid tilapia] 

Famille Nom scientifique Nom vernaculaire Étape 1. Voie de 
transmission de 
l'infection 

Étape 2. 
Identification de 
l'agent pathogène 

Étape 3. Preuve de l'infection Catégorie 
de 
résultat 

Références 

A B C D 

Score 1 

Cichlidae Oreochromis sp. [red hybrid tilapia] 

N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence 
OUI ND OUI OUI 1 Dong et al., 2017a 

N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence 
ND ND OUI OUI 1 

Surachetpong et al., 
2017 
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Famille Nom scientifique Nom vernaculaire Étape 1. Voie de 
transmission de 
l'infection 

Étape 2. 
Identification de 
l'agent pathogène 

Étape 3. Preuve de l'infection Catégorie 
de 
résultat 

Références 

A B C D 

N 
RT-PCR et analyse 

de la séquence 
ND OUI OUI OUI 1 

Tattiyapong et al., 
2017b 

 
 

Acronymes figurant dans le tableau d'évaluation 

N : apparition naturelle de l'infection 

E : induction expérimentale de l'infection (non invasive) 

EI : induction expérimentale de l'infection (invasive) 

OUI : il a été démontré que le critère est satisfait 

NON : il a été démontré que le critère n'est pas satisfait 

NCo : non concluant ; il n'a pas été démontré de manière concluante que le critère est satisfait 

ND : non déterminé ; la satisfaction du critère n'a pas été déterminée 

NCl : espèce non classée 

S/O : sans objet 
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4. Résultats 

Le Groupe ad hoc est convenu que cinq espèces, le [blue-Nile tilapia hybrid] (Oreochromis aureus x O. 
niloticus), le [mango tilapia] (Sarotherodon galilaeus), le tilapia du Mozambique (Oreochromis mossambicus), 
le tilapia du Nil (Oreochromis niloticus) et le [red hybrid tilapia] (Oreochromis niloticus x O. mossambicus) 
satisfont aux critères d'inclusion dans la liste des espèces sensibles à l'infection par le TiLV, conformément 
au chapitre 1.5. et qu'il convient par conséquent de les proposer en vue de leur intégration dans l'article 
10.11.2. du Code aquatique. Toutes ces espèces figurent actuellement dans l'énumération présentée dans 
l'article 10.11.2. « à l'étude ». 

S'agissant du [tinfoil barb] (Barbonymus schwanenfeldii) qui figure actuellement dans l'énumération proposée 
dans l'article 10.11.2. « à l'étude », les éléments de preuve ont été évalués comme étant insuffisants pour 
démontrer sa sensibilité à l'infection par le TiLV et il est donc proposé de l'intégrer dans la partie 2.2.2. du 
chapitre 2.3.X. du Manuel aquatique intitulé « Infection par le virus du tilapia lacustre ». 

L'évaluation du Groupe ad hoc a révélé des résultats positifs spécifiques à l'agent pathogène à l'examen par 
PCR pour deux espèces, la perche barramundi (Lates calcarifer) et le gourami géant (Osphronemus goramy), 
mais l'infection active n'a pas été démontrée. Il a donc été proposé d'intégrer ces espèces dans le deuxième 
paragraphe de la partie 2.2.2. du chapitre 2.3.X. du Manuel aquatique intitulé « Infection par le virus du tilapia 
lacustre ». 

Trois espèces, le [blue tilapia] (Oreochromis aureus), le [redbelly tilapia] (Tilapia zillii) et le [tvarnun simon] 
(Tristramella simonis) qui figurent actuellement dans l'énumération proposée dans l'article 10.11.2. « à 
l'étude » n'ont pu être évaluées en raison d'éléments de preuve insuffisants et n'ont pas été classées. 

5. Référentiels utilisés pour désigner les espèces sensibles 

Les noms scientifiques des espèces hôtes correspondent aux informations figurant sur le site 
https://fishbase.mnhn.fr/search.php. 

Les noms vernaculaires des espèces de poissons correspondent aux informations figurant dans FAOTERM 
(https://www.fao.org/faoterm/collections/faoterm/fr/). Lorsque le nom vernaculaire d'un poisson n'a pas été 
trouvé dans FAOTERM, la dénomination présentée sur le site www.fishbase.se a été retenue. 

6. Commentaires relatifs aux explications et à la prise de décision du Groupe ad hoc 

La mention « Non concluant » a été utilisée pour distinguer les situations dans lesquelles les informations 
disponibles étaient plus nombreuses que pour les situations qui auraient été évaluées comme « Non 
déterminé », mais où le Groupe ad hoc n'a pu conclure que le critère était satisfait. Chaque fois que la mention 
« Non concluant » a été utilisée dans le tableau des évaluations, le Groupe ad hoc a présenté des informations 
complémentaires dans une note de bas de page. Le Groupe ad hoc a traité les situations « Non concluant » 
comme les situations « Non déterminé » lorsqu'il a réalisé son évaluation finale. 

Le Groupe ad hoc est convenu que si la situation idéale consistait à disposer de deux articles avec un 
classement de « 1 », une seule étude solide avec un classement de « 1 » était également suffisante pour 
conclure à la sensibilité d'une espèce, en l'absence d'éléments de preuves contradictoires. Lorsque la stratégie 
d'échantillonnage portait sur différentes saisons ou localisations, et / ou lorsqu'un article unique présentait tous 
les éléments de preuve (moléculaires avec les données histologiques correspondantes probantes chez les 
mêmes animaux), le Groupe ad hoc a estimé qu'un seul article solide était suffisant pour conclure à la 
sensibilité d'une espèce. Des études supplémentaires ont tout de même été examinées afin de rechercher 
d'autres données probantes à l'appui ou contradictoires. Lorsque des publications supplémentaires ont été 
identifiées mais que le Groupe ad hoc n'a pas estimé qu'elles étaient nécessaires pour l'évaluation 
approfondie, étant donné qu'il avait déjà été établi que l'espèce est sensible en s'appuyant sur d'autres études, 
ces publications ont été retenues uniquement dans la liste de références bibliographiques. 

Un certain nombre d'études n'étaient pas claires en ce qui concerne les espèces de poissons qui étaient 
couvertes ; ainsi, certains auteurs mentionnaient le tilapia ou le [red hybrid tilapia], sans donner le nom 

https://fishbase.mnhn.fr/search.php
https://www.fao.org/faoterm/collections/faoterm/fr/
http://www.fishbase.se/
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scientifique de l'espèce ou des espèces à l'origine du croisement. Cela a donc constitué une difficulté pour 
l'imputation de ces études particulières à des espèces hôtes. Certaines études présentaient une évaluation 
de plusieurs espèces sans relier les résultats à des espèces spécifiques, ce qui a constitué une difficulté pour 
l'évaluation d'une espèce hôte de manière individuelle. Des auteurs ont été contactés pour déterminer si 
l'identité des poissons qu'ils avaient étudiés pouvait être confirmée. Lorsque l'identité n'a pu être confirmée, 
ces articles n'ont pas été intégrés dans les évaluations relatives à la sensibilité, à l'exception de ceux 
référencés dans le tableau 6. 

7. Article 1.5.9. Inclusion d'un échelon taxonomique équivalent ou supérieur à celui du genre dans 
la liste des espèces sensibles 

Le Groupe ad hoc a examiné l'article 1.5.9. du Code aquatique intitulé « Inclusion d'un échelon taxonomique 
équivalent ou supérieur à celui du genre dans la liste des espèces sensibles », et a établi qu'il n'était pas 
applicable pour les espèces hôtes sensibles au TiLV identifiées à ce jour. 
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Annexe 2. Mandat 

RÉUNION DU GROUPE AD HOC DE L'OMSA SUR LA SENSIBILITÉ  
DES ESPÈCES DE POISSONS À UNE INFECTION PAR UNE MALADIE LISTÉE PAR L'OMSA 

12, 13 et 19 avril 2023 (en mode virtuel) 

________ 

Mandat 

Contexte 

Le chapitre 1.5. du Code aquatique intitulé « Critères d'inclusion dans la liste des espèces sensibles à une 
infection par un agent pathogène spécifique » propose des critères permettant de déterminer quelles espèces 
hôtes doivent être intégrées dans la liste des espèces sensibles de l'article X.X.2. de chacun des chapitres 
spécifiques à des maladies figurant dans le Code aquatique. 

Des évaluations sont menées progressivement par des Groupes ad hoc pour toutes les maladies listées par 
l'OMSA. Lorsqu'une évaluation est achevée, la liste révisée des espèces sensibles figurant dans l'article X.X.2. 
du Code aquatique est diffusée aux Membres afin de recueillir leurs commentaires, puis présentée pour 
adoption. 

Les espèces pour lesquelles il existe des éléments de preuve ayant trait à leur sensibilité mais où les données 
probantes sont insuffisantes pour démontrer ladite sensibilité sont intégrées dans le chapitre spécifique à la 
maladie du Manuel aquatique. 

Le Groupe ad hoc sur la sensibilité des espèces de poissons à une infection par une maladie listée par l'OMSA 
a réalisé les évaluations pour l'ensemble des maladies des poissons listées par l'OMSA, à l'exception de 
l'infection par le virus du tilapia lacustre et de l'infection à Aphanomyces invadans (syndrome épizootique 
ulcératif). 

Objectif 

Le Groupe ad hoc sur la sensibilité des espèces de poissons à une infection par une maladie listée par l'OMSA 
mènera les évaluations relatives à la sensibilité à l'infection par le virus du tilapia lacustre chez les poissons. 

Mandat 

1) Passer en revue la littérature pertinente apportant des éléments de preuve ayant trait à la sensibilité 
des espèces à l'infection par le virus du tilapia lacustre et appliquer les critères aux espèces hôtes 
potentielles, comme indiqué au chapitre 1.5. intitulé « Critères d'inclusion dans la liste des espèces 
sensibles à une infection par un agent pathogène spécifique ». 

2) Déterminer quelles espèces sont sensibles à l'infection par le virus du tilapia lacustre, en s'appuyant 
sur l'article 1.5.7. 

3) Déterminer les espèces pour lesquelles les éléments de preuve sont insuffisants pour démontrer leur 
sensibilité à l'infection par le virus du tilapia lacustre, en s'appuyant sur l'article 1.5.8. 

Résultats attendus du Groupe ad hoc 

1) Proposer une liste d'espèces sensibles en vue de leur intégration dans l'article 10.X.2. du 
chapitre 10.X. du Code aquatique intitulé « Infection par le virus du tilapia lacustre ». 
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2) Proposer une liste d'espèces pour lesquelles les éléments de preuve sont insuffisants pour démontrer 
leur sensibilité, en vue de leur intégration dans la partie 2.2.2. et la partie 2.2.2. du chapitre 2.3.X. du 
Manuel aquatique intitulé « Infection par le virus du tilapia lacustre » (à élaborer). 

3) Élaborer un rapport à l'attention de la Commission des normes sanitaires pour les animaux aquatiques 
afin qu'elle l'examine lors de sa réunion de septembre 2023. 

_______ 


