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1. Introduccién

Este informe abarca la labor del Grupo ad hoc de la OMSA sobre la susceptibilidad de las especies de peces
a la infeccién por las enfermedades de la lista de la OMSA (el grupo ad hoc), reunido por via electrénica en
abril y en noviembre/diciembre de 2022.

La lista de participantes y el mandato figuran en el Anexo | y Anexo I, respectivamente.

Recomendaciones del grupo ad hoc, justificacion y toma de decisiones de la Comision de Normas
Sanitarias para los Animales Acuaticos (Comision para los Animales Acuaticos)

Tras revisar las referencias, el grupo ad hoc observé que no era posible identificar los virus a nivel de
genogrupo (es decir, los genogrupos del iridovirus de la dorada japonesa —RSIV-, del virus de la necrosis
infecciosa del bazo y del rindn —ISKNV- y del iridovirus del cuerpo rojizo del rodaballo ~-TRBIV-) para
numerosas especies hospedadoras susceptibles. La distincion por genogrupos requiere un analisis de las
secuencias de acidos nucleicos y/o de arboles filogenéticos; y las metodologias para este nivel de
diferenciacion taxonémica son variadas (sin normalizar por el momento) y solo estan disponibles para
publicaciones recientes. Los miembros del grupo ad hoc confiaron en su capacidad para identificar las
especies hospedadoras susceptibles al ISKNV a nivel de la especie de virus (que incluye los genogrupos de
los virus RSIV, ISKNV y TRBIV), pero destacaron que, sin pruebas adicionales de secuenciacion, no podian
elaborar una lista completa de especies hospedadoras susceptibles a cada genogrupo de virus.

El grupo ad hoc tomdé nota de que la infeccidn por los tres genogrupos (RSIV, ISKNV y TRBIV) de la especie
ISKNV presenta los mismos signos clinicos, histopatologia e informacidn epidemiolégica y la Unica diferencia
entre los genogrupos es la informacion que hace referencia a la secuenciacion.

El grupo ad hoc recomendd que el titulo del capitulo propuesto sea “Infeccién por Megalocytivirus” en lugar
de “Infeccion por el virus de la necrosis infecciosa del bazo y del rindn (ISKNV)”, ya que podia prestarse a una
confusion entre las especies del ISKNV y el genogrupo del ISKNV. Recomendé que tanto el Articulo 10.8.1.
del Capitulo 10.8. del Cédigo Sanitario para los Animales Acuaticos de la OMSA (el Cédigo Acuatico) como
la Seccion 1. del Capitulo 2.3.7. del Manual de las Pruebas de Diagndstico para los Animales Acuéticos de la
OMSA (Manual Acuético) se actualicen para reflejar los tres genogrupos especificos (RSIV, ISKNV y TRBIV)
que se incluirian en un capitulo sobre la infeccién por Megalocytivirus.

La evaluacion de las especies de peces susceptibles a la infeccion por Megalocytivirus a nivel de la especie
de virus facilita la inclusion de estudios previos en los que se habia recurrido al anticuerpo monoclonal M10
para identificar las especies de peces con infecciones por el genogrupo RSIV/ISKNV. Dado que muchas de
estas especies de peces son importantes en la produccién acuicola (intercambios comerciales), no
reconocerlas como susceptibles al Megalocytivirus podria tener importantes repercusiones en la transmision
de la enfermedad. Ademas, es probable que el anticuerpo monoclonal M10 tenga una reaccién cruzada con
el TRBIV, pero no con el virus de la enfermedad de la caida de escamas o descamacion (SDDV). De
confirmarse esta informacién (Takano et al., 2020), el anticuerpo monoclonal M10 podria convertirse en una
de las principales herramientas de diagndstico.

Al formular esta recomendacién a la Comisién para los Animales Acuaticos, el grupo ad hoc considerd que la
prueba especifica de PCR (Kawato et al., 2021a) podia constituir una de las pruebas aconsejadas en el marco
de una infeccidon por Megalocytivirus del capitulo del Manual Acuatico, puesto que detecta los tres genogrupos
de interés (RSIV, ISKNV y TRBIV). Esta prueba no detecta el SDDV y no tiene ninguna reaccién cruzada con
los ranavirus. El grupo ad hoc observd que, si bien la PCR esta aprobada para los casos de RSIV o ISKNV,
no lo esta para el TRBIV. Se requiere completar esta validacion si la Comision para los Animales Acuaticos
decide incluir los tres genotipos en la lista de infecciones por Megalocytivirus.

2. Metodologia
El grupo ad hoc aplico los criterios del Capitulo 1.5. “Criterios para la inclusion de especies susceptibles de

infeccion por un agente patégeno especifico” del Codigo Acuatico a las especies hospedadoras potenciales,
con miras a determinar la susceptibilidad a la infecciéon por RSIV (genogrupo), la infeccion por ISKNV
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(genogrupo), la infeccion por TRBIV (genogrupo) o la infeccion por Megalocytivirus (especies del virus de la
necrosis infecciosa del bazo y del rindn). RSIV, ISKNV y TRBIV son todos genogrupos distintos del
Megalocytivirus  (salvo el  SDDV)  (https://talk.ictvonline.org/ictv-reports/ictv_online_report/dsdna-
viruses/w/iridoviridae/615/genus-megalocytivirus).

Las evaluaciones se realizaron segun un procedimiento en tres etapas, tal y como se indica en el Articulo
1.5.3. del Capitulo 1.5. A continuacién, se describen otros aspectos.

2.1. Etapa 1: Criterios para determinar si la via de transmision es coherente con las vias
naturales de la transmision de la infeccién (tal y como se describe en el Articulo 1.5.4.)

En el Cuadro 1, se describen las vias de infeccidon aceptadas por el grupo ad hoc para las evaluaciones,
asi como algunas consideraciones al aplicar los criterios de la Etapa 1 a efectos de evaluar la
susceptibilidad a una de las siguientes infecciones: RSIV (genogrupo), ISKNV (genogrupo), TRBIV
(genogrupo) o infeccidon por Megalocytivirus (salvo el SDDV). Cuando eran experimentales, se verifico si
los procedimientos imitaban las vias naturales de transmision de la enfermedad. Ademas, se analizaron
los factores de estrés del hospedador, por ejemplo, los factores ambientales o las coinfecciones, capaces
de modificar la respuesta del hospedador, su virulencia y transmision.

Cuadro 1: Via de transmision

Via de transmision Comentarios

1. La aparicion natural agrupa las situaciones Las referencias que notificaron procedimientos
en que la infeccién se ha producido sin experimentales invasivos como via de transmision
intervencion experimental (por ejemplo, no se utilizaron como prueba de infeccién
infeccion en poblaciones silvestres o de (Articulo 1.5.4.).
cria).

o Se senalaron las referencias que indicaban

2. Procedimientos experimentales no coinfecciones, interpretandolas con precaucion.
invasivos: por ejemplo, cohabitacién con
heces u hospedadores infectados, o por
ingesta.

2.2. Etapa 2: Criterios para determinar si el agente patégeno se ha identificado adecuadamente
(tal y como se describe en el Articulo 1.5.5.)

El Cuadro 2 describe los métodos de identificacién de los agentes patégenos aceptados por el grupo
ad hoc para las evaluaciones, asi como algunas consideraciones al aplicar la Etapa 2 para evaluar la
susceptibilidad a una de las siguientes infecciones: RSIV (genogrupo), ISKNV (genogrupo), TRBIV
(genogrupo) o infeccion por Megalocytivirus (salvo el SDDV).
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Cuadro 2: Identificacion del patéogeno

Identificacion del patégeno al
nivel del género
Megalocytivirus salvo el SDDV
(es decir, solo los genogrupos
RSIV, ISKNV y TRBIV)

Identificacion del patégeno a
nivel del genogrupo (RSIV,
ISKNV y TRBIV)

Comentarios

Métodos inmunoldégicos (por
ejemplo, prueba de la
inmunofluorescencia indirecta -
IFAT- o prueba
inmunohistoquimica -IHC-) (Kurita
& Nakajima, 2012)

(o)

PCR (e.g. Mohr et al., 2015)

PCR

Y

Andlisis de secuencia (Kurita &
Nakajima, 2012)

Los anticuerpos contra el RSIV
reaccionan de forma cruzada con
los genogrupos RSIV, ISKNV y
TRBIV y no pueden utilizarse
para diferenciarlos entre si (la
prueba IFAT no basta para
diferenciar a los tres virus). Por
tanto, son adecuados para
identificar el ISKNV a nivel de la
especie (pero no del genogrupo).

El anticuerpo monoclonal (M10)
provisto por el laboratorio de
referencia de la OMSA se puede
utilizar para indicar la infeccién
por los tres genogrupos de
Megalocytivirus (RSIV, ISKNV y
TRBIV). Cabe indicar que no
reacciona con el SDDV.

La prueba PCR vy el andlisis de
secuencias pueden dirigirse a una
0 varias regiones del genoma (por
ejemplo, genes MCP, ATPase,
gen de la proteina de membrana
mirisilada, K2, proteina similar a
la laminina y fosfatasa). Se
utilizaron principalmente analisis
de “MCP o ATPase loci o multi-
loci”, pero no se excluyeron otras
regiones cuando el analisis
filogenético demostré una fuerte
homologia con las cepas de
referencia. La falta de medidas de
discriminacién estandarizadas o
validadas aporta incertidumbre a
la diferenciacién de los
genogrupos.

2.3.

Etapa 3: Criterios para determinar si las pruebas indican que la presencia del agente

patégeno constituye una infeccién (tal y como se describe en el Articulo 1.5.6.)

Se utilizaron los criterios A a D, descritos en el Articulo 1.5.6. y presentados a continuacion, para
determinar la existencia de pruebas suficientes correspondientes a las siguientes infecciones: RSIV
(genogrupo), ISKNV (genogrupo), TRBIV (genogrupo) o infeccion por Megalocytivirus (salvo el SDDV)
en la especie hospedadora sospechosa:
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A. El agente patdégeno se multiplica o se encuentra en el estadio de desarrollo en el hospedador *;

B. Un agente patégeno viable se ha aislado en las especies susceptibles propuestas, o se ha
demostrado su infecciosidad por medio de la transmisiéon a individuos inmunolégicamente
desprotegidos;

C. Los cambios clinicos o patoldgicos estan asociados con la infeccion;

D. La localizacion especifica del agente patégeno se constata en los tejidos diana esperados.

Las pruebas que respaldaban el criterio A por si solas fueron suficientes para determinar la infeccién. En

ausencia de pruebas para cumplir el criterio A, se requeria satisfacer al menos dos de los criterios B, C

o D para determinar la infeccion.

En el Cuadro 3, se describen los criterios de evaluacion de la Etapa 3 para apoyar la susceptibilidad a la

infeccion por RSIV (genogrupo), la infeccion por ISKNV (genogrupo), la infecciéon por TRBIV (genogrupo)

y la infeccion por Megalocytivirus (excluido el SDDV).

Cuadro 3: Evidencia de infeccion (este criterio es el mismo para todas las evaluaciones)

Evidencia de infeccion

: Viabili C: Patologia /
A: Replicacion 2 V'ahf"!dad ! ] ato ?9'3 D: Localizacion
Infectividad Signos clinicos*
. Valoracion 1. Aislamiento . Branquias palidas, 1. Infeccién en las

secuencial del virus
a lo largo del tiempo

. Demostracion del

mediante cultivo
celular.

Cohabitacion con

natacion erratica,
letargo y bazo
agrandado.

o
2.

laminas branquiales
o en el intestino™*.

Identificacion en

aumento del paso a un . Presencia de organos viscerales
ntmero de copias a hospedgdor células como gl bazQN, 'eI

lo largo del tiempo susceptible anormalmente corazon, el rifdn o el
mediante qPCR con | O grandes en la higado.

prueba PCRy
secuenciacion

Cohabitacion con

impresion tisular o
en secciones

confirmatorias. Egzgead:gor hlstologlcas’del
susceptible b.?z,o’ corazon,
rifidn, higado,
. TEM mostrando intestino o
viriones en células branquias.

hospedadoras.

. Productos
detectados (por
ejemplo, antigenos)
de la replicacion del
virus.

. Mortalidad en el

grupo expuesto

experimentalmente
al virus, pero no en
el grupo de control

* Patologia/signos clinicos pueden ser no especificos, ser variables e incluir algunas o todas las caracteristicas
enumeradas.

** Como lo demuestran la histologia, la inmunohistoquimica (IHC) o la hibridacion in situ (ISH).

1 A efectos de las evaluaciones de la susceptibilidad a la infeccion por RSIV y la infeccion por ISKNV, no se considero
aplicable la replicacion "en el hospedador”.
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3. Resultados

Si bien el Capitulo 10.8. del Cédigo Acuatico y el Capitulo 2.3.7. del Manual Acuatico conservan la infeccién
por RSIV, las especies propuestas para figurar en los articulos respectivos se incluyen a continuacion. Sin
embargo, el informe del grupo ad hoc también muestra el impacto en la lista de especies susceptibles en el
Codigo Acuético y la lista de especies susceptibles y especies con pruebas incompletas en el Manual Acuatico
si el capitulo se modificara a Infeccion por Megalocytivirus. En el caso de las especies evaluadas para la
infeccion por Megalocytivirus (salvo el SDDV), el informe del grupo ad hoc también incluye el genogrupo
especifico evaluado (si es posible), lo que coincide con el enfoque adoptado para la infeccion por septicemia
hemorragica viral.

Infeccién por el iridovirus de la dorada japonesa (RSIV)

El grupo ad hoc convino en que cinco de las especies actualmente incluidas en el Articulo 10.8.2. como
susceptibles a la infeccién por el iridovirus de la dorada japonesa (genogrupo) y nueve especies adicionales,
no incluidas anteriormente, cumplen los criterios para figurar en la lista de especies susceptibles a la infeccion
por el iridovirus de la dorada japonesa, de conformidad con el Capitulo 1.5. del Cédigo Acuético. Se propone
incluirlas en el Articulo 10.8.2. del Capitulo 10.8. Infeccion por el iridovirus de la dorada japonesa.

Familia Nombre cientifico Nombre comun
Butidae Oxyeleotris marmorata gobio de marmol
Carangidae Seriola quinqueradiata medregal del Japon?

Trachinotus carolinus

pampano amarillo

Centrarchidae

Lepomis macrochirus

mojarra oreja azul

Latidae

Lates calcarifer

perca gigante

Oplegnathidae

Oplegnathus fasciatus

pajaro loro del Japén

Oplegnathus punctatus

[spotted knifejaw]

Osphronemidae

Macropodus opercularis

[paradise fish]

Paralichthyidae

Paralichthys olivaceus

falso halibut del Japén

Sciaenidae Larimichthys crocea corvina japonesa
Sinipercidae Siniperca chuatsi pez mandarin
Sparidae Acanthopagrus schlegelii [blackhead seabream]

Pagrus major

dorada del Japén

Synanceiidae

Inimicus japonicus

sin nombre comun

2 En base a FAOTERM y www.fishbase.se, el nombre comun de Seriola quinqueradiata es “medregal del Japon®.

Se evaluaron siete especies, atun rojo (Thunnus thynnus), mugil (Mugil cephalus), pez de limén (Seriola
dumerili), Epinephelus spp., corvindn ocelado (Sciaenops ocellatus), serranidos (Lateolabrax sp.) y jurel
dentén (Pseudocaranx dentex), y no cumplen con los criterios y se propone suprimirlos del Articulo 10.8.2.
del Capitulo 10.8. del Manual Acuatico.

Cinco especies, sargo dorado (Rhabdosargus sarba), serranido japonés (Lateolabrax japonicus), gurami perla
(Trichopodus leerii), gallineta (Sebastes schlegeli) y palometdn platero (Pampus argenteus), fueron evaluadas
con pruebas incompletas de susceptibilidad y se propuso su inclusion en la Seccién 2.2.2., del Capitulo 2.3.7.
del Manual Acuatico.

Se notificaron resultados positivos de la PCR del patégeno especifico en dos especies: Leiognathus equulus
y mero gigante (Epinephelus lanceolatus), pero no se demostrd una infeccién activa. Se propuso incluir estas
especies en el segundo parrafo de la Seccion 2.2.2. del Capitulo 2.3.7. del Manual Acuético.

Infeccién por Megalocytivirus (salvo el SDDV)

En la evaluacién, se determind que las siguientes especies cumplen los criterios para figurar en la lista de
especies sensibles a la infeccion por Megalocytivirus, de conformidad con el Capitulo 1.5. El grupo ad hoc
propuso que estas especies se incluyeran en el Articulo 10.8.2. del Capitulo revisado 10.8. Infeccién por
Megalocytivirus. Estas especies figuran en el siguiente cuadro.
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Familia

Nombre cientifico

Nombre comun

Evaluado por:

Apogonidae Pterapogon kauderni cardenal de Banggai ISKNV (genogrupo)
RSIV
Butidae Oxyeleotris marmorata gobio de marmol | SKNég(Zzz?);Jrz(;)o)
. . Megalocytivirus (salvo el
Pseudocaranx dentex jurel dentén SDDV)
, . . Megalocytivirus (salvo el
Seriola dumerili pez de limoén SDDV)
Seriola lalandi medregal rabo amarillo Megalocytivirus (salvo el
9 SDDV)
Carangidae Seriola quinqueradiata medregal del Japén RSIV (genogrupo)

Seriola quinqueradiata x
Seriola lalandi

[Buri-hira hybrid]

Megalocytivirus (salvo el
SDDV)

Trachinotus blochii

[snubnose pompano]

Megalocytivirus (salvo el
SDDV)

Trachinotus carolinus

pampano amarillo

RSIV (genogrupo)

Trachurus japonicus

jurel japonés

Megalocytivirus (salvo el
SDDV)

Centrarchidae Lepomis macrochirus mojarra ojera azul RSIV (genogrupo)
ISKNV
Astronotus ocellatus acara TSRBIV ((g::c(jg:jsg;
Cichlidae Etroplus suratensis cromido verde ISKNV (genogrupo)
Oreochromis niloticus tilapia del Nilo ISKNV (genogrupo)
Pterophyllum altum pez angel altum ISKNV (genogrupo)
Pterophyllum scalare scalare ISKNV (genogrupo)
Cyprinidae Epalzeorhynchos frenatum | tiburdon de aletas rojas ISKNV (genogrupo)
Danionidae Danio rerio pez cebra ISKNV (genogrupo)
Ephippidae Platax orbicularis dalapugan ISKNV (genogrupo)
Girellidae Girella punctata [largescale blackfish] Megalocytivirus (salvo el
SDDV)
. . . Megalocytivirus (salvo el
Parapristipoma trilineatum | [chicken grunt] SDDV)
Haemulidae Megalocytivirus (salvo el
Plectorhinchus cinctus [crescent sweetlips] galocy
SDDV)
RSIV (genogrupo)
Latidae Lates calcarifer perca gigante ISKNV (genogrupo)
TRBIV (genogrupo)
Lethrinus haematopterus [Chinese emperor] Asﬂgg?;)ocy tivirus (salvo el
Lethrinidae —
. Megalocytivirus (salvo el
Lethrinus nebulosus [spangled emperor]
SDDV)
. . Megalocytivirus (salvo el
Mugilidae Mugil cephalus pardete

SDDV)

Nothobranchiidae

Aphyosemion gardneri

killi punteado

ISKNV (genogrupo)

Oplegnathidae

Oplegnathus fasciatus

pajaro loro del Japoén

RSIV (genogrupo)

ISKNV (genogrupo)

Oplegnathus punctatus

[spotted knifejaw]

RSIV (genogrupo)

ISKNV (genogrupo)

Osphronemidae

Macropodus opercularis

[paradise fish]

RSIV (genogrupo)

Osphronemus goramy

gurami gigante

ISKNV (genogrupo)

Trichogaster lalius

gurami enano

ISKNV (genogrupo)

TRBIV (genogrupo)
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Familia

Nombre cientifico

Nombre comun

Evaluado por:

Trichopodus leerii

gurami perla

ISKNV (genogrupo)

Trichopodus microlepis

gurami luz de luna

ISKNV (genogrupo)

Paralichthyidae

Paralichthys olivaceus

falso halibut de Japon

RSIV (genogrupo)

TRBIV (genogrupo)

Megalocytivirus (salvo el
SDDV)

Percichthyidae

Maccullochella peelii

bacalao del Murray

ISKNV (genogrupo)

Pleuronectidae

Verasper variegatus

[spotted halibut]

Megalocytivirus (salvo el
SDDV)

Poeciliidae

Poecilia latipinna

topote velo negro

ISKNV (genogrupo)

Poecilia reticulata

gupi

Megalocytivirus (salvo el
SDDV)

Xiphophorus hellerii

cola de espada

ISKNV (genogrupo)

Xiphophorus maculatus

espada surefia

ISKNV (genogrupo)

Procatopodidae

Poropanchax normani

killi de ojos luminosos

Megalocytivirus (salvo el
SDDV)

Megalocytivirus (salvo el

Rachycentridae Rachycentron canadum cobia SDDV)
Sciaenidae Larimichthys crocea corvina japonesa RSIV (genogrupo)
Sciaenops ocellatus corvinén ocelado ISKNV (genogrupo)
, , . Megalocytivirus (salvo el
Scomber japonicus estornino SDDV)
Scombridae Scomberomorus niphonius | carite oriental Megalocytivirus (salvo el
SDDV)
. . . o Megalocytivirus (salvo el
Thunnus orientalis atun aleta azul del Pacifico
SDDV)
Scophthalmidae Scophthalmus maximus rodaballo TRBIV (genogrupo)
. . . Megalocytivirus (salvo el
Epinephelus akaara mero de pintas rojas SDDV)
Epinephelus awoara [yellow grouper] Megalocytivirus (salvo el
Epinephelus bruneus [longtooth grouper] Megalocytivirus (salvo el
SDDV)
Epinephelus coioides [orange-spotted grouper] Megalocytivirus (salvo el
. SDDV)
Serranidae Megalocytivirus (salvo el
Epinephelus fuscoguttatus | [brown-marbled grouper] SDgV) 4
Epinephelus fuscoguttatus | [pearl gentian grouper]
Q x JE. lanceolatus (hibridos) ISKNV (genogrupo)
Epinephelus malabaricus mero malabarico Megalocytivirus (salvo el
SDDV)
Epinephelus . Megalocytivirus (salvo el
septemfasciatus [convict grouper] SDDV)
RSIV
Sinipercidae Siniperca chuatsi pez mandarin | SKNég(Zr;z?)r;rz(;)o)
Acanthopagrus schlegelii [blackhead seabream] RSIV (genogrupo)
Sparidae Dentex tumifrons [yellowback seabream] Megalocytivirus (salvo el
SDDV)
Pagrus major dorada del Japon RSIV (genogrupo)
Stromateidae Pampus argenteus palometén platero RSIV (genogrupo)
Synanceiidae Inimicus japonicus sin nombre comun RSIV (genogrupo)

Tetraodontidae

Takifugu rubripes

[tiger pufferfish]

Megalocytivirus (salvo el
SDDV)
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En la evaluacion, las siguientes especies obtuvieron pruebas incompletas de susceptibilidad a la infeccidn por
Megalocytivirus, de acuerdo con el Capitulo 1.5. y el grupo ad hoc propuso que estas especies se incluyeran
en la Seccién 2.2.2. del Capitulo revisado 2.3.7. Infeccion por Megalocytivirus del Manual Acuatico.

Familia Nombre cientifico Nombre comun Evaluado por:
Cleithracara maronii acara maroni TRBIV (genogrupo)
Cichlidae Mikrogeophagus ramirezi pez ramirezi ISKNV (genogrupo)
Pterophyllum scalare scalare TRBIV (genogrupo)
Helostomatidae Helostoma temminckii gurami besador ISKNV (genogrupo)
Lateolabracidae Lateolabrax japonicus serranido japonés RSIV (genogrupo)
Oplegnathidae Oplegnathus fasciatus pajaro loro del Japén TRBIV (genogrupo)

Betta splendens

[siamese fighting fish]

Megalocytivirus (salvo el
SDDV)

Osphronemidae Trichopodus leerii gurami perla RSIV (genogrupo)
. . . ISKNV (genogrupo)
Trichopodus trichopterus gurami azul TRBIV (genogrupo)
Poecilia sphenops topote mexicano ISKNV (genogrupo)

Megalocytivirus (salvo el

Poeciliidae Poecilia velifera topote aleta grande SDDV)
Xiphophorus variatus espada de Valles ISKNV (genogrupo)

Sebastidae Sebastes schlegeli gallineta RSIV (genogrupo)

Sparidae Rhabdosargus sarba sargo dorado RSIV (genogrupo)

ISKNV (genogrupo)

Si bien se notificaron resultados de PCR especificos del patégeno para la infeccidon por Megalocytivirus en las
siguientes especies, no se demostré una infeccién activa. Se propuso incluir estas especies en el segundo
parrafo de la Seccién 2.2.2. del Capitulo revisado 2.3.7. Infeccién por Megalocytivirus en el Manual Acuatico.
Estas especies figuran en el cuadro a continuacion.

Familia Nombre cientifico Nombre comun Evaluado por:
Alepes djedaba [shrimp scad] ISKNV (genogrupo)
Caranx sexfasciatus jurel voraz ISKNV (genogrupo)
) Decapterus maruadsi macarela japonesa ISKNV (genogrupo)
Carangidae - -
Scomberoides lysan [doublespotted queenfish] ISKNV (genogrupo)
Scomberoides tala jurel carsia ISKNV (genogrupo)
Selaroides leptolepis chicharro banda dorada ISKNV (genogrupo)
Characidae Moenkhausia costae tetra fortuna Megalocytivirus (salvo el
SDDV)
Clupeidae Konosirus punctatus alosa manchada ISKNV (genogrupo)
Cobitidae Misgurnus anguillicaudatus | misgurno de Asia Megalocytivirus (salvo el

SDDV)

Cynoglossidae

Cynoglossus sinicus

sin nombre comun

ISKNV (genogrupo

( )

o Carassius auratus pez rojo ISKNV (genogrupo)
Cyprinidae ) ; .

Cyprinus carpio carpa comun ISKNV (genogrupo)

Danionidae Danio albolineatus [pearl danio] ISKNV (genogrupo)

Engraulidae Thryssa mystax bocarte dompilldn ISKNV (genogrupo)

Haemuliae Plectorhinchus pictus burro trucha ISKNV (genogrupo)

Hemiodontidae

Hemiodus gracilis

sin nombre comun

Megalocytivirus (salvo el
SDDV)

Leiognathidae

Deveximentum insidiator

motambo boxeador

ISKNV (genogrupo)
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Familia

Nombre cientifico

Nombre comun

Evaluado por:

Leiognathus brevirostris

[shortnose ponyfish]

ISKNV (genogrupo)

Leiognathus equulus

[common ponyfish]

RSIV (genogrupo)

Photopectoralis bindus

motambo naranjon

ISKNV (genogrupo)

Megalocytivirus (salvo el

Lutjanus russelli

pargo ojo de buey

Loricariidae Hypostomus plecostomus corroncho SDDV)
Lutjanus argentimaculatus | pargo de manglar ISKNV (genogrupo)
o Lutjanus johnii pargo jaspeado ISKNV (genogrupo)
Lutjanidae

ISKNV (genogrupo)

Lutjanus sanguineus

pargo cabezon

(
(
(
(

ISKNV (genogrupo)

Osphronemidae

Monacanthidae Earan?onacanthus [hair-finned leatherjacket] ISKNV (genogrupo)
japonicus
Macropodus opercularis [paradise fish] ISKNV (genogrupo)

Trichogaster labiosa

[thick lipped gourami]

Megalocytivirus (salvo el
SDDV)

Megalocytivirus (salvo el

Osteoglossidae Arapaima gigas paiche SDDV)
. Pangasianodon Megalocytivirus (salvo el
Pangasiidae hypothalymus panga SDDV)
. Eleutheronema
Polynemidae tetradactylum barbudo de cuatro dedos ISKNV (genogrupo)

Pomacanthidae

Pomacanthus navarchus

[bluegirdled anglefish]

Megalocytivirus (salvo el
SDDV)

Dendrophysa russelii

lambe chivato

ISKNV (genogrupo)

(
L Oftolithes ruber bombache tigre mayor ISKNV (genogrupo)
Sciaenidae - -
Pennahia argentata Corvina plateada ISKNV (genogrupo)
Pennahia macrocephalus [silver croaker] ISKNV (genogrupo)
Scombridae Scomberomorus carite estriado Indo-Pacifico | ISKNV (genogrupo)
commerson
Cephalopholis boenak cherna chocolate ISKNV (genogrupo)
Epinephelus bleekeri mero medioluto ISKNV (genogrupo)
Epinephelus chlorostigma mero pintado ISKNV (genogrupo)
Serranidae i
Epln'ephelus mero de las piedras ISKNV (genogrupo)
fasciatomaculosus

Epinephelus lanceolatus

mero lanceolado

RSIV (genogrupo)

Epinephelus merra

mero panal

ISKNV (genogrupo)

Serrasalmidae

Pygocentrus nattereri

pirafia

ISKNV (genogrupo)

Serrasalmus gibbus

sin nombre comun

Megalocytivirus (salvo el
SDDV)

Siganidae Siganus canaliculatus sigano pintado ISKNV (genogrupo)
Stromateidae Pampus argenteus palometén platero ISKNV (genogrupo)
Synodontidae Saurida elongata [slender lizardfish] ISKNV (genogrupo)
Syphyraenidae Sphyraena forsteri picuda de Forster ISKNV (genogrupo)
) Pelates quadrilineatus baraonga aurora ISKNV (genogrupo)

Terapontidae - -
Terapon jarbua baraonga jarbua ISKNV (genogrupo)

. . [half-smooth golden

Tetraodontidae Lagocephalus spadiceus pufferfish | ISKNV (genogrupo)
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Familia Nombre cientifico Nombre comin Evaluado por:

Takifugu alboplumbeus sin nombre comun ISKNV (genogrupo)

Takifugu xanthopterus [yellowfin pufferfish] ISKNV (genogrupo)

4. Evaluaciones

Se determind que las especies hospedadoras eran susceptibles en base a la combinacién de los resultados
de las evaluaciones, como especificado en el Articulo 1.5.7.

El Cuadro 4 describe las diferentes puntuaciones atribuidas y los resultados de las evaluaciones realizadas
por el grupo ad hoc.

Cuadro 4: Puntuacion y resultado de las evaluaciones

Puntacién Resultado

1 Especies evaluadas como susceptibles (como se describe en el Articulo 1.5.7.).

Infeccion por el iridovirus de la dorada japonesa (genogrupo): Estas especies se propusieron
para inclusion en el Articulo 10.8.2. del Capitulo 10.8. Infeccion por el iridovirus de la dorada
Japonesa del Cdédigo Acuético y en la Seccion 2.2.1. del Capitulo 2.3.7. Infeccién por el
iridovirus de la dorada japonesa del Manual Acuatico.

Infeccidn por el virus de Ia necrosis infecciosa del bazo y del rifidn (genogrupo): Estas
especies se propusieron para decision de la Comision.

Infeccidn por el iridovirus del cuerpo rojizo del rodaballo (genogrupo): Estas especies se
propusieron para decision de la Comision.

Infeccidn por Megalocytivirus (salvo SDDV): Estas especies se propusieron para decision de
la Comision.

2 Especies evaluadas con pruebas incompletas de susceptibilidad (como se describe en el
articulo 1.5.8.).

Infeccidn por el iridovirus de la dorada japonesa (genogrupo): Estas especies para la
infeccion por el iridovirus de la dorada japonesa se propusieron para su inclusion en la
Seccion 2.2.2. Especies con pruebas incompletas de susceptibilidad del Capitulo 2.3.7.
Infeccién por el iridovirus de la dorada japonesa del Manual Acuatico.

Infeccidn por el virus de la necrosis infecciosa del bazo y del rifidn (genogrupo): Estas
especies se propusieron para decision de la Comision.

Infeccidn por el iridovirus del cuerpo rojizo del rodaballo (genogrupo): Estas especies se
propusieron para decision de la Comision.

Infeccion por Megalocytivirus (salvo SDDV): Estas especies se propusieron para decision de
la Comisién.

Grupo ad hoc de la OMSA sobre la susceptibilidad de las especies de peces a la infeccidn por las enfermedades
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Puntacion

Resultado

3

Especies evaluadas que no cumplen con los criterios de inclusién o para las que existia
informacion no resuelta o contradictoria.

Sin embargo, esta categoria también incluyd especies objeto de notificaciones con resultados
positivos de la prueba PCR del patégeno especifico, pero en las que no se demostré que
habia una infeccion activa. Estas especies se propusieron como se indica a continuacion.

Infeccidn por el iridovirus de la dorada japonesa (genogrupo): Se propuso incluir estas

especies en un parrafo aparte de la Seccion 2.2.2. Especies con pruebas incompletas de
susceptibilidad del Capitulo 2.3.7. del Manual Acuatico.

Infeccién por el virus de la necrosis infecciosa del bazo y del rifidn (genogrupo): Estas

especies se propusieron para decision de la Comision.
Infeccidn por el iridovirus del cuerpo rojizo del rodaballo (genogrupo): Estas especies se

propusieron para decision de la Comision
Infeccidn por Megalocytivirus (salvo SDDV): Estas especies se propusieron para decision de

la Comision.

4

Especies evaluadas como no susceptibles.

SP

Especies sin puntuacion debido a informacion irrelevante o insuficiente.

En los cuadros que siguen figuran las evaluaciones de la susceptibilidad de los hospedadores a la infecciéon
por el iridovirus de la dorada japonesa (genogrupo), el virus de la necrosis infecciosa del bazo y el rifidn
(genogrupo), el iridovirus del cuerpo rojizo del rodaballo (genogrupo) y el Megalocytivirus (salvo el SDDV),
junto con los resultados y las referencias pertinentes.

Grupo ad hoc de la OMSA sobre la susceptibilidad de las especies de peces a la infeccidn por las enfermedades
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Cuadro 5: Evaluaciones para el genogrupo del RSIV

Familia Nombre cientifico | Nombre comun Etapa 1: Via de Etapa 2: Etapa 3: Pruebas de la infeccion | Resultado | Referencias
transmision Identificacion del
patégeno A B C D
Puntacion 1
, N PCRyandlisisde |1 \p Si Si 1 Chen et al., 2013
. Oxyeleotris . i secuencia
Butidae marmorata gobio de marmol PCR y andlisis de
N y . ND ND ND Si 2 Huang et al., 2011
secuencia
gPCR, PCRYy
N analisis de Si ND ND Si 1 Kawato et al., 2021a
Seriola secuencia
quinqueradiata medregal del Japon E PCRy anaI|§|§ de ND Si Si Si 1 Ito et al., 2014
secuencia
NyE PCRyandlisisde | o Si Si Si 1 lto et al., 2013
Carangidae Seuliencd
PCR, secuencia 'y
N analisis ND ND Si Si 1 Koda et al., 2019
) filogenéticos
Trachinotus ampano amarillo PCR y analisis de
carolinus pamp N y . ND ND Si Si 1 Koda et al., 2018
secuencia
N PCRY anall§|s de Si ND Si Si 1 Lopez-Porras et al., 2018
secuencia
Centrarchidae Lepomls' mojarra oreja azul N PCRy anall§|s de Si Si Si Si 1 Liu et al., 2019
macrochirus secuencia
N PCRyandlisisde | o ND Si Si 1 Sumithra et al., 2022
. . . secuencia
Latidae Lates calcarifer perca gigante PCR v andlisis de
N y . ND ND Si Si 2 Wang et al., 2009
secuencia
N PCRyanalisisde | \p | \p si si 1 Jeong et al., 2008b
secuencia
Oplegnathidae Oplegnathus pajaro loro del N PCRyandlisisde | 5 Si Si ND 1 Do et al., 2004
fasciatus Japon secuencia
N PCRyandlisisde |\ ND Si Si 1 Jeong et al., 2003
secuencia
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Familia Nombre cientifico | Nombre comun Etapa 1: Via de Etapa 2: Etapa 3: Pruebas de la infeccion | Resultado | Referencias
transmision Identificacion del
patogeno A B Cc D
Oplegnathus perico presidiario N PCRyandlisisde | o Si ND Si 15 Dong et al., 2010
punctatus secuencia
Osphronemidae Macropodus [paradise fish] N PCRyandlisisde | o Si Si Si 1 Liu et al., 2019
opercularis secuencia
Paralichthyidae Paralichthys falso halibut de N PCRyandlisisde | Si Si Si 1 Jung et al., 2016
olivaceus Japon secuencia
Sciaenidae Larimichthys crocea | corvina japonesa N PCRy anall§|s de Si Si Si Si 1 Chen et al., 2003
secuencia
Sinipercidae Siniperca chuatsi pez mandarin N PCRy anall§|s de ND Si Si Si 1 Dong et al., 2013
secuencia
Acantho;?agrus [blackhead N PCRYy anall§|s de ND ND Si Si 1 Jeong et al., 2003
schlegelii seabream] secuencia
PCR y analisis de .
. N . ND ND ND ND 1 Kurita et al., 2002
Sparidae secuencia
Pagrus major dorada del Japon N PCR, andlisis de Si Si ND Si 1 Kawato et al., 2021b
secuencia y qPCR
N VI6 Si Si Si Si 1 Inouye et al., 1992
gPCR, PCRYy
Synanceiidae Inimicus japonicus” | sin nombre comun N analisis de Si Si Si Si 1 Kawato et al. 2017¢
secuencia
Puntacién 2
. Lateolabrax N N PCRyandlisisde |\ | Np | ND si 2 Do et al., 2005
Lateolabracidae aponicUs serranido japonés secuencia
sap N IFAT Si ND Si Si NS | Matsuoka et al., 1996
Osphronemidae Trichopodus leerii | gurami perla NyE Pcieijgril:li:“s de ND ND Si Si 28 Jeong et al., 2008b
N PCZ;’;’;?(';: @ x| D Si Si 2 Do et al., 2005
Sebastidae Sebastes schlegeli | gallineta PCR v analisis de
N y anale ND | ND | ND Si 3 Kim et al., 2002
secuencia
Sparidae Rhabdosargus sargo dorado N PCRyandlisisde | 5 ND Si Si 28 Wang et al., 2009
sarba secuencia
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Familia Nombre cientifico | Nombre comun Etapa 1: Via de Etapa 2: Etapa 3: Pruebas de la infeccion | Resultado | Referencias
transmision Identificacion del
patogeno A B Cc D
. i PCR y andlisis de , , . .
Stromateidae Pampus argenteus | palometdn platero N . Si ND Si Si 2 Ni et al., 2021
secuencia
Puntacién 3
Leiognathidae Leiognathus [common ponyfish] N PCRyandlisisde | 5 ND ND Si 3 Wang et al., 2009
equulus secuencia
. N PCRyandlisisde | 5 ND ND Si 3 Huang et al., 2011
. Epinephelus secuencia
Serranidae lanceolatus mero lanceolado PCR v andlisis de
N y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2009
secuencia
Sin puntuacioén (SP)
Morone saxatilis x hibrido de lubina PCR v analisis de
Moronidae Morone chrysops estriada x tilo N y . ND ND ND ND NS Kurita & Nakajima, 2012
. secuencia
blanco americano
Cromileptes altivel | [humpback grouper] El PCR Si Si Si Si NS Mahardika et al., 2004
Serranidae alisi
Epinephelus tauvina | mero lutria N PCRy anall§|s de ND Si Si Si NS Sudthongkong et al., 2002a
secuencia
Sparidae Acanthopagrus [yellowfin sea N PCRyandlisisde |\ ND ND ND NS Kurita & Nakajima, 2012
latus bream] secuencia

3 La cepa aislada (RSIV KagYT-96) fue secuenciada e identificada como RSIV en el estudio de Kawato et al., 2020.
4 El analisis de secuencia es por extension, ya que se basa en un analisis de secuencia previo utilizado (Jeong et al., 2003).

5 El Laboratorio de Referencia de OMSA sobre el RSIV aislo el genogrupo del RSIV de un Oplegnathus punctatus, lo que ofrece a este documento Unico una segunda linea de

evidencia.

6 El genoma completo del aislado del virus (Ehime-1) de Inouye et al., 1992 fue secuenciado en el estudio de Kurita et al., 2002.

7 Ningun nombre comun estaba disponible en las bases FAOTerm o www.fishbase.se.

8  Solo un estudio estaba disponible para la evaluacion. El grupo ad hoc consider6 que las pruebas aportadas cumplian los criterios de susceptibilidad y le otorgd una puntuacion
de "1". Sin embargo, no pudo encontrar ningun estudio adicional ni pruebas que lo corroborasen y determind que este Unico estudio no bastaba para obtener una puntuacién
final de "1". Por consiguiente, el grupo ad hoc asigné a esta especie una puntuacién global de "2".
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Cuadro 6: Evaluacion para el genogrupo ISKNV

Familia Nombre cientifico Nombre comun Etapa 1: Via de | Etapa 2: Etapa 3: Pruebas de la infeccion | Resultado | Referencias
transmision Identificacion del
patogeno A B C D
Puntacion 1
Apogonidae Pterapogon kauderni cardengl de N PCRy anallgls de Si ND Si Si 1 Weber et al., 2009
Banggai secuencia
Butidae Oxyeleotris gobio de marmol N PCRYy andlisis de Si Si Si Si 1 Wang et al., 2011
marmorata secuencia
N PCRYy anallgls de ND ND si si 1 Baoprasertkul & Kaenchan,
i secuencia 2019
Astronotus ocellatus | acara PCR v andlisis de
N y . Si ND ND Si 1 Go et al., 2016
secuencia
Etroplus suratensis cromido verde N PCRy anallgls de Si Si Si Si 1 Swaminathan et al., 2022
secuencia
N PCR, secuencia y Si ND Si Si 1 Figueiredo et al., 2021
Cichiid analisis filogenéticos
ichiidae Oreochromis - . PCRy analisis de , , . , Ramirez-Paredes et al.,
o tilapia del Nilo N . Si Si Si Si 1
niloticus secuencia 2020
N PCR y andlisis de Si ND Si Si 1 Subramaniam et al., 2016
secuencia
N PCRyandlisisde |\ Si ND Si 1 Kawato et al., 2020
secuencia
Pterophyllum scalare | scalare PCR Slisis d
N yanalisisde | o | ND | ND Si 2 Go et al., 2016
secuencia
Cyprinidae Epalzeorfiynchos | tiburon de aletas N PCR, secuenciay |\, Si Si Si 1 Koda et al., 2021
frenatum rojas analisis filogenéticos
N PCR, secuencia y Si ND Si Si 1 Bermudez et al., 2018
- . . analisis filogenéticos
Danionidae Danio rerio pez cebra —_—
N PCRyandlisisde | \n | Np | D Si 2 Subramaniam et al., 2014
secuencia
Ephippidae Platax orbicularis dalapugan N Pczgcir;?g: de Si ND Si Si 1 Sriwanayos et al., 2013
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Familia Nombre cientifico Nombre comun Etapa 1: Via de | Etapa 2: Etapa 3: Pruebas de la infeccion | Resultado | Referencias
transmision Identificacion del
patogeno A B C D
N PCRyandlisisde |\, Si Si Si 1 Kerddee et al., 2021
secuencia
Latidae Lates calcarifer perca gigante .
N PCR, secuenciay |, Si Si Si 1 Zhu et al., 2021
analisis filogenéticos
Nothobranchiidae | “Pfvosemion Killi punteado N PCRyanalisisde |\, ND Si Si 1 Nolan et al., 2015
gardneri secuencia
N N PCRyanalisisde |\, ND Si Si 1 Jeong et al., 2008b
Oplegnathus pajaro loro del secuencia
. fasciatus Japon PCRy analisis de .
Oplegnathidae N . ND ND ND Si 2 Song et al., 2008
secuencia
Oplegnathus [spotted knifejaw] N PCRY anall§|s de ND Si Si Si 1 Huang et al., 2021
punctatus secuencia
Osphronemus gurami gigante N PCRY anall§|s de Si Si Si Si 1 Swaminathan et al., 2021
goramy secuencia
N PCR y andlisis de Si Si ND | ND 1 Rimmer et al., 2017
secuencia
Trichogaster lalius | gurami enano N PCRyandlisisde |\, Si Si Si 1 Go & Whittington, 2006
secuencia
Osphronemidae N PCRyandlisisde |\, Si Si Si 1 Sudthongkong et al., 2002b
secuencia
N PCRyandlisisde |\, ND Si Si 1 Jeong et al., 2008a
Trichopodus leerii gurami perla secuencia
N PCRyandlisisde |\, ND Si Si 1 Jeong et al., 2008b
secuencia
Trichopodus gurami luz de luna N PCRyandlisisde |\ \p Si Si 1 Jeong et al., 2008a
microlepis secuencia
E PCF:;’;’;?'S: de si ND si si 1 Go & Whittington, 2006
Percichthyidae Maccullochella peelii | bacalao del Murray PCR Jlisis d
N y analsis ae Si ND Si Si 1 Go et al., 2006
secuencia
Poeciliidae Poecilia latipinna topote velo negro N PCR anidada y ND ND Si Si 1 Nolan et al., 2015

analisis de secuencia
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Familia Nombre cientifico Nombre comun Etapa 1: Via de | Etapa 2: Etapa 3: Pruebas de la infeccion | Resultado | Referencias
transmision Identificacion del
patogeno A B C D
PCR anidada, gPCR
N y analisis de ND | ND Si Si 19 Baoprasertkul & Kaenchan,
. 2019
secuencia
N PCRyandlisisde |\ | Np | D Si 2 Zainathan et al., 2017
secuencia
Xiphophorus hellerii | cola de espada N PCR anidada y . ND ND Si Si 1 Nolan et al., 2015
analisis de secuencia
N PCRyandlisisde |\ | \p | ND Si 2 Subramaniam et al., 2014
secuencia
PCR anidada, gPCR
N y analisis de ND ND Si Si 1 nggrase”k“' & Kaenchan,
secuencia
Xiphophorus - T
maculatus espada surefia N PCRy anall§|s de Si ND Si Si 1 Jung-Schroers et al., 2016
secuencia
N PCRanidaday | \pn | Np Si Si 1 Nolan et al., 2015
analisis de secuencia
N PCR y analisis de Si ND Si Si 1 Oseko et al., 2004
N . - secuencia
Sciaenidae Sciaenops ocellatus | corvindn ocelado PCR v analisis de
N y . Si ND Si Si 1 Weng et al., 2002
secuencia
Epinephelus . .
Serranidae fuscoguttatusQ xJ3E. [pearl gentl'an. N PCRy anall§|s de Si Si Si Si 1 Huang et al., 2020
grouper] (hibridos) secuencia
lanceolatus
N PCR y andlisis de Si ND Si Si 1 Tanaka et al., 2014
. . - . , secuencia
Sinipercidae Siniperca chuatsi pez mandarin andlisis de
N 10 Si Si Si Si 1 He et al., 2001
secuencia
Puntacion 2
, N PCRyandlisisde |\ | Np | D Si 2 Subramaniam et al., 2014
o Mikrogeophagus - secuencia
Cichlidae ramirezi pez ramirezi PCR y analisis de
N y . ND ND ND Si 2 Zainathan et al., 2019
secuencia
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Familia Nombre cientifico Nombre comun Etapa 1: Via de | Etapa 2: Etapa 3: Pruebas de la infeccion | Resultado | Referencias
transmision Identificacion del
patogeno A B C D
Pterophyllum altum pez angel altum N PCRY anallgls de Si Si Si Si 21 Jung-Schroers et al., 2016
secuencia
Helostomatidae Helos?omr?z' gurami besador N PCRy anallgls de ND ND ND Si 2 Rimmer et al., 2015
temminckii secuencia
. N PCRyanalisisde | \n | Np | ND Si 2 Zainathan et al., 2017
. Trichopodus . secuencia
Osphronemidae trichopterus gurami azul PCRy analisis de
P N y andis ND | ND | ND Si 3 Rimmer et al., 2015
secuencia
N . N PCRyanalisisde | \n | Np | ND Si 2 Zainathan et al., 2017
Poecilia sphenops topote mexicano secuencia
Poeciliidae N PCR ND ND ND Si 3 Rimmer et al., 2015
PCR anidada, gPCR Baoprasertkul & Kaenchan
Xiphophorus variatus | espada de Valles N y analisis de ND ND Si Si 212 2015 ’
secuencia
. PCR y analisis de .
Sparidae Rhabdosargus sarba | sargo dorado N . ND ND ND Si 2 Huang et al., 2011
secuencia
Puntacion 3
Alepes djedaba [shrimp scad] N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
analisis de secuencia
Caranx sexfasciatus | jurel voraz N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
analisis de secuencia
Decapterus maruadsi | Macarela japonesa N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
Carangidae analisis de secuencia
Scomberoides lysan | [doUblespotted N PCRanidaday |\ | \p | ND Si 3 Wang et al., 2007
queenfish] analisis de secuencia
) . . PCR anidada y .
Scomberoides tala jurel carsia N s . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
analisis de secuencia
Selaroides leptolepis | CChamo banda N PCRanidaday 1 \n | Np | ND Si 3 Wang et al., 2007
dorada analisis de secuencia
. . PCR anidada y .
Clupeidae Konosirus punctatus | alosa manchada N s . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
analisis de secuencia
Cynoglossidae Cynoglossus N PCRanidaday |\ | \p | ND Si 3 Wang et al., 2007
sinicus analisis de secuencia
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Familia Nombre cientifico Nombre comun Etapa 1: Via de | Etapa 2: Etapa 3: Pruebas de la infeccion | Resultado | Referencias
transmision Identificacion del
patogeno A B C D
Carassius auratus pez rojo N PCRY anallgls de ND ND ND Si 314 de Lucca Maganha et al.,
Cyprinidae secuencia 2018
Cyprinus carpio carpa comun N PCRY anallgls de ND ND ND Si 314 de Lucca Maganha et al.,
secuencia 2018
Danionidae Danio albolineatus [pearl danio] N PCRY anall§|s de ND ND ND Si 3M de Lucca Maganha et al.,
secuencia 2018
Engraulidae Thryssa mystax bocarte dompillén N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
analisis de secuencia
. . . PCR anidada y ,
Haemulidae Plectorhinchus pictus | burro trucha N e . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
analisis de secuencia
Deveximentum motambo N PCRanidaday | \n | \p | ND Si 3 Wang et al., 2007
insidiator boxeador analisis de secuencia
Leiognathidae Letognathys [short'nose N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
brevirostris ponyfish] analisis de secuencia
P_hotopectoral/s motambo naranjon N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
bindus analisis de secuencia
Luzyangs pargo de manglar N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
argentimaculatus analisis de secuencia
Lutjanus johnii pargo jaspeado N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
o analisis de secuencia
Lutianidae PCR anidada
Lutjanus russelli pargo ojo de buey N s y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
analisis de secuencia
Lutjanus sanguineus | pargo cabezon N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
analisis de secuencia
Monacanthidae Paramonacanthus | [hair-finned N PCRanidaday |\ | \p | ND Si 3 Wang et al., 2007
Japonicus leatherjacket] analisis de secuencia
N PCRYy anallgls de ND ND ND si 314 de Lucca Maganha et al.,
. Macropodus . secuencia 2018
Osphronemidae opercularis [paradise fish] PCRy analisis de
P N y andis ND | ND | ND Si 3 Kim et al., 2010
secuencia
Polynemidae Eleutheronema barbudo de cuatro N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
tetradactylum dedos analisis de secuencia
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Familia Nombre cientifico Nombre comun Etapa 1: Via de | Etapa 2: Etapa 3: Pruebas de la infeccion | Resultado | Referencias
transmision Identificacion del
patogeno A B C D
Dendrophysa russelii | lambe chivato N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
analisis de secuencia
Otolithes ruber bombache tigre N PCRanidaday 1 \n | Np | ND Si 3 Wang et al., 2007
L mayor analisis de secuencia
Sciaenidae PCR anidada
Pennahia argentata | Corvina plateada N e y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
analisis de secuencia
Pennahia [big-head pennah N PCR anidada y ' ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
macrocephalus croaker] analisis de secuencia
Scombridae Scomberomorus carite eStr I.a do N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
commerson Indo-Pacifico analisis de secuencia
Cephalopholis cherna chocolate N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
boenak analisis de secuencia
. . . PCR anidada y ,
Epinephelus bleekeri | mero medioluto N e . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
analisis de secuencia
Serranidae Ep/nephglus mero pintado N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
chlorostigma analisis de secuencia
Epinephelus mero de las N PCRanidaday |\ | \p | ND Si 3 Wang et al., 2007
fasciatomaculosus piedras analisis de secuencia
Epinephelus merra mero panal N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
analisis de secuencia
Serrasalmidae Pygocentrus nattereri | piraia N PCRY anallgls de ND ND ND Si 314 de Lucca Maganha et al.,
secuencia 2018
Siganidae Siganus sigano pintado N PCRanidaday |\ ND ND Si 3 Wang et al., 2007
canaliculatus analisis de secuencia
Stromateidae Pampus argenteus palometén platero N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
analisis de secuencia
. ) . PCR anidada y .
Synodontidae Saurida elongata [slender lizardfish] N s . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
analisis de secuencia
. , . PCR anidada y ,
Syphyraenidae Sphyraena forsteri Picuda de Forster N e . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
analisis de secuencia
Terapontidae Pelate.s_ baraonga aurora N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
quadrilineatus analisis de secuencia
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Familia Nombre cientifico Nombre comun Etapa 1: Via de | Etapa 2: Etapa 3: Pruebas de la infeccion | Resultado | Referencias
transmision Identificacion del
patogeno A B C D
Terapon jarbua baraonga jarbua N PCR anidada y . ND ND ND Si 3 Wang et al., 2007
analisis de secuencia
Lagocephalus [haif-smooth N PCRanidaday |\ | \p | ND Si 3 Wang et al., 2007
spadiceus Golden pufferfish] andlisis de secuencia
Tetraodontidae Takifugu . N PCR anidada y ' ND ND ND Si 3 Wang et al,, 2007
alboplumbeus analisis de secuencia
Takifugu [yellowfin N PCRanidaday |\ ND ND Si 3 Wang et al., 2007
xanthopterus pufferfish] analisis de secuencia
Sin puntuacién (SP)
Centrarchidae Micropterus perca atruchada El N ND Si Si ND SP He et al., 2002
salmoides
Xencyprididae Zteel;"pha’y ngodon | -rpa herbivora El N ND ND ND ND SP He et al., 2002

9 La identificacion del patogeno no se completo al nivel de genogrupo para esta especie. El grupo ad hoc incluyo este estudio como prueba.

10 En este estudio no se realiz6 ninguna prueba PCR. Los autores clonaron fragmentos de ADN para su secuenciacion.

" El estudio evaluado incluia dos especies diferentes de peces angel y el analisis molecular se realizé en tejidos que incluian tejido branquial. Como resultado, el grupo ad hoc

determind que las pruebas no eran suficientes para una puntuacion final de "1" y evalud esta especie con una puntuacién global de "2".

2 Solo se disponia de un estudio para la evaluacion y sélo un pez de ese estudio presentd signos clinicos. El grupo ad hoc determiné que las pruebas obtenidas de ese unico pez

no eran suficientes para una puntuacion final de "1". Por consiguiente, asigné a esta especie una puntuacion global de "2".

3 No se encontr6 ningiin nombre comdn disponible en las bases FAOTerm o www.fishbase.se.

4 Los resultados de este estudio se obtuvieron a partir de estudios con muiltiples especies de peces silvestres. El grupo ad hoc le preocup6 la posible contaminacién cruzada

resultante de esta metodologia de muestreo. Por lo tanto, evalué las pruebas aportadas por este estudio con una puntuacién de "3".
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Cuadro 7: Evaluaciones para el genogrupo del TRBIV

Familia Nombre cientifico Nombre comun Etapa 1: Via de Etapa 2: Etapa 3: Pruebas de la infeccion | Resultado | Referencias
transmision Identificacion del
patogeno A B C D
Puntacion 1
Cichlidae Astronotus ocellatus | acara N PCZ;’;’;’(’;: d | \p Si Si Si 1 Koda et al., 2018
Latidae Lates calcarifer perca gigante N PCZ;’;Z?]I:;I: de Si ND Si Si 1 Tsai et al., 2020
Srarmi enano N PCZ;’;’;’(’;: de | g ND Si Si 1 Go et al., 2016
Osphronemidae Trichogaster lalius 9 PCR v andlisis de
N y . Si Si ND ND 1 Rimmer et al., 2015
secuencia
Paralichthyidae Paralichthys falso halibut de N PCRyandlisisde | Si Si Si 1 Jung et al., 2016
olivaceus Japon secuencia
Scophthalmus N PCRyandlisisde | ND Si Si 1 Shi et al., 2010
Scophthalmidae maxﬂi)mus rodaballo secuencia'® v
N N'® Si ND Si Si NS Shi et al., 2004
Puntacién 2
Cleithracara maronii | acara maroni N PCRy anall§|s de ND Si ND ND 2 Koda et al., 2018
secuencia
Cichlidae PCR, secuenciay
Pterophyllum scalare | scalare N analisis ND ND Si Si 117 Go et al., 2016
filogenéticos
Olegnathidae Oplegnathus pajaro loro del N PCRyandlisisde | ND ND Si 2 Song et al., 2008
fasciatus Japon secuencia
Osphronemidae TI-’IChOpOdUS gurami azul N PCRY anall§|s de ND Si ND ND 2 Koda et al., 2018
trichopterus secuencia
5 Virus aislado y secuenciado por Shi et al., 2010.

6 Virus de genoma completo aislado por Shi et al., 2004.

7 Solo se disponia de un estudio para la evaluacion y solo un pez de ese estudio presenté signos clinicos. El grupo ad hoc determind que las pruebas de ese Unico pez no eran

suficientes para una puntuacion final de "1". Por consiguiente, asigné a esta especie una puntuacion global de "2".
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Cuadro 8: Evaluacion de Megalocytivirus (salvo el SDDV)

Familia Nombre cientifico Nombre comun Etapa 1: Via de Etapa 2: Etapa 3: Pruebas de la infeccion | Resultado | Referencias
transmision Identificacion del
patogeno A B C D
Puntacion 1
Pseudocaranx N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
dentex jurel dentén N IFAT Si ND Si Si 1 Matsuoka et al., 1996
N IFAT Si ND Si Si 1 Nakajima et al., 1995b
N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
Seriola dumerili pez de limén N IFAT Si ND Si Si 1 Matsuoka et al., 1996
N IFAT Si ND Si Si 1 Nakajima et al., 1995b
N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
Carangidae Seriola lalandi :n'i:;ﬁl%a' rabo N IFAT si | ND | si si 1 Matsuoka et al., 1996
N IFAT Si ND Si Si 1 Nakajima et al., 1995b
Seriola
quinqueradiata x [Buri-hira hybrid] N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
Seriola lalandi
Trachinotus blochii [snubnose N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
pompano] N IFAT Si ND Si Si 1 Matsuoka et al., 1996
Trachurus japonicus | jurel japonés N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
N IFAT Si ND Si Si 1 Matsuoka et al., 1996
Girellidae Girella punctata [largescale N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
blackfish] N IFAT Si ND Si Si 1 Matsuoka et al., 1996
Parapristipoma [chicken grunt] N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
) trilineatum N IFAT Si ND Si Si 1 Matsuoka et al., 1996
Haemulidae ;
Plectorhinchus [crescent N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
cinctus sweetlips]
Lethrinus [Chinese emperor] N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
Lethrinidae haematopterus
Lethrinus nebulosus [spangled N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
emperor]
Mugilidae Mugil cephalus pardete N PCR, TEMy IFAT Si Si Si Si 1 Gibson-Kueh et al., 2004
Paralichthyidae Paralichthys falso halibut de N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima 2002
olivaceus Japon N IFAT Si ND Si Si 1 Matsuoka ef al., 1996
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Familia Nombre cientifico Nombre comun Etapa 1: Via de Etapa 2: Etapa 3: Pruebas de la infeccion | Resultado | Referencias
transmision Identificacion del
patoégeno A B C D
Pleuronectidae Verasper variegatus | [spotted halibut] N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
PCR anidada, , , 18 Baoprasertkul & Kaenchan,
N 4qPCR ND ND Si Si 1 2019
- R . o PCRy analisis de . 19 :
Poeciliidae Poecilia reticulata gupi o pez millén N . ND ND ND Si 2 Zainathan et al., 2019
secuencia
N PCRYy anall§|s de ND ND ND Si 319 de Lucca Maganha et al.,
secuencia 2018
Procatopodidae Poropar.;chax kll .de ojos N PCRy anall§|s de Si Si Si Si 1 Sudthongkong et al., 2002b
normani luminosos secuencia
Rachycentridae Rachycentron cobia N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
canadum
Scomber japonicus | estornino N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
Scomberomorus carite oriental N IEAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
. niphonius i i i awakami akajima,
Scombridae , N IFAT si ND si si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
. . 5, | atun aleta azul del . . N
Thunnus orientalis Pacifico N IFAT Si Si ND ND 1 Nakajima et al., 1998c
N IFAT Si ND Si Si 1 Matsuoka et al., 1996
) mero de pintas N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
Epinephelus akaara .
rojas N IFAT Si ND Si Si 1 Matsuoka et al., 1996
, N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
Epinephelus awoara | [yellow grouper]
N IFAT Si ND Si Si 1 Matsuoka et al., 1996
Epinephelus bruneus | [longtooth grouper] N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
Serranidae PCR y andlisis de i i
N . ND Si Si ND 220 Ma et al., 2012
secuencia
Epinephelus coioides [orange-spotted PCR slisis d
analisis de
grouper] N y . ND ND ND Si 219 Huang et al., 2011
secuencia
PCR y andlisis de i 19
NyE secuencia ND ND ND Si 2 Lu et al., 2005
Epinephelus [brown-marbled i i i i .
fuscoguttatus grouper] N PCR e IFAT Si Si Si Si 1 Gibson-Kueh et al., 2004
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Familia Nombre cientifico Nombre comun Etapa 1: Via de Etapa 2: Etapa 3: Pruebas de la infeccion | Resultado | Referencias
transmision Identificacion del
patoégeno A B C D
Epinephelus mero malabarico N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
malabaricus N PCR Si Si Si Si 1 Danayadol et al., 1997
Epinephelus [convict grouper] N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
septemfasciatus group N IFAT Si ND Si Si 1 Matsuoka ef al., 1996
[yellowback N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
Sparidae Dentex tumifrons?? s):eabream] N IFAT Si ND Si Si 1 Matsuoka et al., 1996
N IFAT Si ND Si Si 1 Nakajima et al., 1995b
N IFAT Si ND Si Si 1 Kawakami & Nakajima, 2002
Tetraodontidae Takifugu rubripes [tiger pufferfish] N IFAT Si ND Si Si 1 Matsuoka et al., 1996
N IFAT Si ND Si Si 1 Nakajima et al., 1995b
Puntacién 2
Osphronemidae Betta splendens [§|amese fighting N PCRYy anall§|s de ND ND Si Si 23 Baoprasertkul & Kaenchan,
fish] secuencia 2019
Poeciliidae Poecilia velifera topote aleta N PCRYy anallgls de ND ND si si 02 Baoprasertkul & Kaenchan,
grande secuencia 2019
Puntacién 3
Characidae Moenkhausia costae | tetra fortuna N PCR ND ND ND Si 3 gg 1L8ucca Maganha et al.,
Cobitidae Misgurnus misgurno de Asia N PCR ND ND ND si 3 de Lucca Maganha et al.,
anguillicaudatus 2018
. . , . . de Lucca Maganha et al.,
Hemiodontidae Hemiodus gracilis® N PCR ND ND ND Si 3 2018
Loricariidae Hypostomus corroncho N PCR ND ND ND Si 3 de Lucca Maganha et al.
plecostomus 2018
Osphronemidae Trichogaster labiosa ggfg:’;’ﬂp ed N PCR ND ND ND Si 3 Rimmer et al., 2015
Osteoglossidae Arapaima gigas paiche N PCR ND ND ND Si 3 gg 1L8ucca Maganha et al.,
. Pangasianodon . de Lucca Maganha et al.,
Pangasiidae hypothalymus panga N PCR ND ND ND Si 3 2018
Pomacanthidae Pomacanthus [blueg!rdled N PCR ND ND ND si 3 de Lucca Maganha et al.,
navarchus anglefish] 2018
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Familia Nombre cientifico Nombre comun Etapa 1: Via de Etapa 2: Etapa 3: Pruebas de la infeccion | Resultado | Referencias

transmision Identificacion del
patoégeno A B C D
. Serrasalmus , de Lucca Maganha et al.,
Serrasalmidae gibbus? N PCR ND ND ND Si 3 2018
Sin puntuacién (SP)
Cichlidae Apistogramma [cockatoo cichlid] N N25 ND ND Si ND SP Nolan et al., 2015
cacatuoides

Serranidae Cromileptes altivelis gg;”;’:;c" El N26 Si Si Si Si SP Mahardika et al., 2004

8 La identificacion del patégeno no se completo al nivel del genogrupo para esta especie.

9 Este estudio se evaluo a nivel del genogrupo ISKNV, pero el grupo ad hoc determiné que las pruebas apoyaban la susceptibilidad a nivel de la infeccién por Megalocytivirus. Por
consiguiente, las evaluaciones a nivel del genogrupo se incluyen en el cuadro de evaluacion de la infeccion por Megalocytivirus.

20 Este estudio se evalud a nivel del genogrupo RSIV, pero el grupo ad hoc determiné que las pruebas apoyaban la susceptibilidad a nivel de la infeccién por Megalocytivirus. Por
consiguiente, las evaluaciones a nivel del genogrupo se incluyen en el cuadro de evaluacion de la infeccion por Megalocytivirus.

21 Antes de 1999, Thunnus thynnus y Thunnus orientalis se consideraban una sola especie, denominada colectivamente Thunnus thynnus. Collette et al., 1999 sugirieron la
separacion de las especies y asi se reconoce en www.fishbase.se. Nakajima et al., 1998c y Matsuoka et al., 1996 se publicaron antes de 1999, y Kawakami & Nakajima, 2002
se publicé cuando la especie acababa de ser propuesta. Basandose en los lugares de muestreo de estos tres estudios y en la distribucion geografica del Thunnus orientalis, el
grupo ad hoc determiné que la especie incluida en estos estudios era Thunnus orientalis.

22 En www.fishbase.se, Dentex tumifrons es la taxonomia aceptada. Evynnis japonica se considera un sinénimo no valido..

23 Solo se disponia de un estudio para la evaluacion y sélo un pez de ese estudio presentaba signos clinicos. El grupo ad hoc determind que las pruebas de ese Unico pez no eran
suficientes para una puntuacion final de "1". Por consiguiente, asigné a esta especie una puntuacion global de "2".

24 Ningun nombre comun esta registrado en las bases FAOTerm o www.fishbase.se.
25 Sdlo se utilizo la histologia para la identificacion del patdgeno.
26 |os peces infectados resultaron positivos en la prueba PCR, pero no se realizo el analisis de secuencia para confirmar la identificacion del virus.

Indicadores clave para el cuadro de evaluacion
N: Infeccién por via natural

E: Procedimientos experimentales (no invasivos)
El: Procedimientos experimentales invasivos

Si: Demuestra que se cumple el criterio

N: El criterio no se cumple

ND: No se determina

SP: Sin puntuacién
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5. Convencion de denominacidn para las especies susceptibles

La mayoria de los nombres cientificos de las especies estan armonizados con www.fishbase.se.

Los nombres comunes de las especies estan armonizados con FAOTERM
(http://www.fao.org/facterm/collection/faoterm/en/). Cuando los nombres comunes no se encuentran en
FAOTERM, las especies se designaron de acuerdo con www.fishbase.se.

6. Comentarios generales

El grupo ad hoc decidio centrarse en los estudios publicados a partir del afio 2000, cuando se disponia de
pruebas moleculares. Se consultaron documentos publicados en afios anteriores cuando fue necesario
aumentar la fiabilidad de los resultados de la evaluacién o en caso de ausencia de documentos recientes para
la evaluacioén de una especie hospedadora especifica o evaluar la susceptibilidad a la infeccién por los virus
de la especie ISKNV (genogrupos RSIV, ISKNV y TRBIV). Cuando fue necesario para corroborar la
identificacion de patdgenos, el grupo ad hoc:

a) contactd con los autores de los estudios o con los expertos del laboratorio de referencia para que
describieran con mas detalle los métodos de identificacién de patégenos; o

b) utilizé informaciéon molecular de estudios paralelos o posteriores sobre la misma poblacién de origen.

El grupo ad hoc acordd que, si bien la situacion ideal era la de disponer de dos publicaciones con una
puntuacion de "1", un uUnico estudio con una puntuaciéon de "1" con pruebas corroborantes también era
suficiente para concluir la susceptibilidad de una especie en ausencia de pruebas contradictorias. Cuando la
estrategia de muestreo se distribuyo entre estaciones o localizaciones, y/o cuando un solo articulo proporcioné
todas las pruebas (moleculares con las correspondientes pruebas histolégicas dentro de los mismos
animales), el grupo ad hoc consideré que un articulo con solidos fundamentos bastaba para indicar la
susceptibilidad de una especie. Se revisaron estudios adicionales para comprobar la existencia de pruebas
de apoyo o contradictorias. Cuando se identificaron informes adicionales, pero que el grupo ad hoc consideré
que no era necesario evaluarlos porque la especie ya habia sido determinada como susceptible por otros
estudios, estos documentos se incluyeron en la lista de referencias.

7. Lista de especies susceptibles en un rango taxonémico de Género o superior

El grupo ad hoc finaliz6 las evaluaciones de las especies susceptibles, pero no tuvo tiempo suficiente para
determinar si el Articulo 1.5.9. se aplicaba a la infeccién por Megalocytivirus. Observé que ninguna especie
habia sido evaluada con una puntuacion de "4" en base a pruebas de no susceptibilidad.

El grupo ad hoc decidi6 solicitar la opinién de la Comision para los Animales Acuaticos para revisar la inclusion
de especies susceptibles en la clasificacion taxonémica de Género o superior.

El grupo ad hoc identificd varios estudios en los que la especie solo se identificaba a nivel de género. En estos
casos, evaluo la especie hasta el nivel de género en caso de que esta informacion sirviera de ayuda en el
marco de la aplicacion del Articulo 1.5.9. Esta informacion figura en el Cuadro 9.
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Cuadro 9: Infecciéon por Megalocytivirus evaluados para huéspedes identificados solo en el nivel del género

Familia Nombre Etapa 1: Via de Etapa 2: Etapa 3: Pruebas de la infeccion Resultados | Evaluado por Referencias
cientifico transmision Identificacion del
patégeno A ‘ B ‘ C ‘ D
Puntacion 1
PCR anidada
i e . , Megalocytivirus Baoprasertkul &
Cichlidae Pterophyllum sp. N gPCRYy anaI|.S|s de ND ND Si Si 1 (salvo SDDV) Kaenchan, 2019
secuencia
. . . Megalocytivirus .
N IFAT Si ND Si Si 1 (salvo SDDV) Nakajima et al., 1995b
N IFAT Si ND Si Si 1 Megalocytivirus | \1tsuoka et al., 1996
. (salvo SDDV)
Lateolabracidae Lateolabrax sp. - . ”
N IFAT Si ND Si Si 1 Megalocytivirus Kawakami & Nakajima,
(salvo SDDV) 2002
N PCRy anall§|s de Si ND Si Si 1 RSIV (genogrupo) | Jeong et al., 2003
secuencia
N PCRyandlisis de |\, ND Si Si 1 Megalocytivirus | ¢ \ianto et al., 2021
. . secuencia (salvo SDDV)
Serranidae Epinephelus sp. PCR v andlisis de
N y . Si Si Si Si 1 ISKNV (genogrupo) | Chao et al., 2004
secuencia
Puntacion 2
PCR anidada
. e . , Megalocytivirus Baoprasertkul &
27
o Cichlasoma sp. N gPCRYy anaI|.S|s de ND ND Si Si 2 (salvo SDDV) Kaenchan, 2019
Cichlidae secuencia
. Megalocytivirus Baoprasertkul &
27
Symphysodon sp. N PCR ND ND ND Si 2 (salvo SDDV) Kaenchan, 2019
. ) PCR y andlisis de . . 27 Megalocytivirus Baoprasertkul &
Osphronemidae Trichogaster sp. N secuencia ND ND Si Si 2 (salvo SDDV) Kaenchan, 2019

27 Solo se disponia de un estudio para la evaluacion. El grupo ad hoc considerd que las pruebas aportadas cumplian los criterios de susceptibilidad y les otorgd una puntuacion de
"1". Sin embargo, no pudo encontrar ningun estudio adicional ni pruebas que lo corroborasen y determiné que este estudio por si solo no era suficiente para una puntuacién final

de "1". Por consiguiente, le asigno a esta especie una puntuacion global de "2".
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Indicadores clave para el cuadro de evaluaciéon
N: Infeccién por via natural

E: Procedimientos experimentales (no invasivos)
El: Procedimientos experimentales invasivos

Si: Demuestra que se cumple el criterio

N: El criterio no se cumple

ND: No se determina

SP: Sin puntuacién
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Anexo |l: Mandato

REUNION DEL GRUPO AD HOC DE LA OMSA SOBRE LA SUSCEPTIBILIDAD DE LAS ESPECIES DE
PECES A LA INFECCION POR LAS ENFERMEDADES DE LA LISTA DE LA OMSA

Paris, abril y noviembre/diciembre de 2022

Mandato
Contexto

El Capitulo 1.5. Criterios para la inclusion de las enfermedades susceptibles de infeccién por un agente
patogeno especifico del Codigo Acuatico, adoptado en 2014, proporciona criterios para determinar cuales son
las especies hospedadoras que figuran como susceptibles en el Articulo X.X.2. de cada capitulo especifico
de enfermedad del Cédigo Acuatico. La lista de especies susceptibles del Articulo X.X.2. de cada capitulo
especificos de enfermedad se revisara de forma progresiva en funcidn de los criterios indicados del
Capitulo 1.5.

El Grupo ad hoc sobre la susceptibilidad de las especies de peces a la infeccion por las enfermedades de la
lista de la OIE efectu6 evaluaciones para todas las enfermedades de los peces de la lista, excepto para la
infeccion por el iridovirus de la dorada japonesa, el virus del lago de la tilapia y la infeccién por Aphanomyces
invadans (sindrome ulcerante epizodtico).

Objetivos

El Grupo ad hoc sobre la susceptibilidad de las especies de peces a la infeccion por las enfermedades de la
lista de la OMSA llevara a cabo evaluaciones de acuerdo con los criterios descritos en el Capitulo 1.5. para
la infeccién por iridovirus de la dorada japonesa.

Dado que el virus de la necrosis infecciosa del bazo y del rifidon (ISKNV) es un virus estrechamente relacionado
con el género Megalocytivirus y que es probable que exista una superposicion con el RSIV en su
epidemiologia, patologia y métodos de pruebas de diagndstico, el grupo ad hoc también debera llevar a cabo
evaluaciones de las especies susceptibles al ISKNV en su labor.

Mandato
1) Considerar las pruebas necesarias para satisfacer los criterios de inclusion del Capitulo 1.5.

2) Revisar la bibliografia pertinente que documenta la susceptibilidad de las especies a la infeccion por el
iridovirus de la dorada japonesa y a la infeccion por el virus de la necrosis infecciosa del bazo y del rifidn.

3) Realizar evaluaciones de conformidad con el Articulo 1.5.3. para las especies hospedadoras potenciales,
con el fin de determinar la susceptibilidad a la infeccién por el iridovirus de la dorada japonesa y a la
infeccion por el virus de la necrosis infecciosa del bazo y del rifion.

4) A partir de las evaluaciones, proponer una lista de especies sensibles a la infeccion por el iridovirus de
la dorada japonesa y a la infecciéon por el virus de la necrosis infecciosa del bazo y del rifién, de
conformidad con el Articulo 1.5.7.

5) En base a las evaluaciones, proponer una lista de especies con pruebas incompletas de susceptibilidad
a la infeccion por el iridovirus de la dorada japonesa y a la infeccidn por el virus de la necrosis infecciosa
del bazo y del rifdn, de conformidad con el Articulo 1.5.8.

Resultados esperados del grupo ad hoc

1) Proponer una lista de especies susceptibles para su inclusion en el Articulo 10.8.2. del Cédigo Acuatico.
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2) Proponer una lista de especies con pruebas incompletas de susceptibilidad para su inclusién en la
Seccioén 2.2.2. del Manual Acuatico.

3) Proponer una lista de especies susceptibles y de especies con pruebas incompletas de susceptibilidad
a la infeccién por ISKNV.

4) Redactar un informe para someterlo a la consideracion de la Comision de Normas Sanitarias para los
Animales Acuaticos en su reunién de septiembre de 2022.
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